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BLAST 2 SEQUENCES RESULTS VERSION BLASTN 2.2.15 [Oct-15-2006] 



Match :|j J Mismatch:!:? i gap open: 5 

x_dropoff: |50 i expect:|l0.000| wordsize: 



11 



gap extension: 

Filter f~ View option |Standard 



Masking character option )X for protein , n for nu cleotide r\ Masking color option I Black gj 
J Show CDS translation Align 



Sequence 1: lcl|seq_l 
Length = 9399(1 ..9399) 

Sequence 2: gi | 765 1 44 | gb | U22304. 1 | HGU22304 Hepatitis GB virus B polypeptide complete genome. 
Length = 9143 (1 ..9143) x 



NOTE:Bitscore and expect value are calculated based on the size of the nr database. 

NOTErlf protein translation is reversed, please repeat the search with reverse strand of the query 
sequence. 



Score = 1.732e+04 bits 
Identities = 9096/9137 
Strand=Plus/Plus 



(9009) , Expect =0.0 
(99%) , Gaps = 4/9137 (0%) 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 



ACCACAAACACTCCAGTTTGTTACACTCCGCTAGGAATGCTCCTGGAGCACCCCCCCTAG 60 
I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I M I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I II I I M I t I I I I I I I I I 
ACCACAAACACTCCAGTTTGTTACACTCCGCTAGGAATGCTCCTGGAGCACCCCCCCTAG 60 

CAGGGCGTGGGGGATTTCCCCTGCCCGTCTGCAGAAGGGTGGAGCCAACCACCTTAGTAT 120 
M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II 
CAGGGCGTGGGGGATTTCCCCTGCCCGTCTGCAGAAGGGTGGAGCCAACCACCTTAGTAT 120 

GTAGGCGGCGGGACTCATGACGCTCGCGTGATGACAAGCGCCAAGCTTGACTTGGATGGC 180 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I 11 M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I 
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Sb j ct 121 GTAGGCGGCGGGACTCATGACGCTCGCGTGATGACAAGCGCCAAGCTTGACTTGGATGGC 180 

Query 181 CCTGATGGGCGTTCATGGGTTCGGTGGTGGTGGCGCTTTAGGCAGCCTCCACGCCCACCA 24 0 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I 

Sb j ct 181 CCTGATGGGCGTTCATGGGTTCGGTGGTGGTGGCGCTTTAGGCAGCCTCCACGCCCACCA 24 0 

Query 241 CCTCCCAGATAGAGCGGCGGCACTGTAGGGAAGACCGGGGACCGGTCACTACCAAGGACG 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I II I I I I I I I I ! M I I I 

Sbj ct 241 CCTCCCAGATAGAGCGGCGGCACTGTAGGGAAGACCGGGGACCGGTCACTACCAAGGACG 300 

Query 301 CAGACCTCTTTTTGAGTATCACGCCTCCGGAAGTAGTTGGGCAAGCCCACCTATATGTGT 360 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct 301 CAGACCTCTTTTTGAGTATCACGCCTCCGGAAGTAGTTGGGCAAGCCCACCTATATGTGT 360 

Query 361 TGGGATGGTTGGGGTTAGCCATCCATACCGTACTGCCTGATAGGGTCCTTGCGAGGGGAT 4 20 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 361 TGGGATGGTTGGGGTTAGCCATCCATACCGTACTGCCTGATAGGGTCCTTGCGAGGGGAT 420 

Query 4 21 CTGGGAGTCTCGTAGACCGTAGCACATGCCTGTTATTTCTACTCAAACAAGTCCTGTACC 4 80 

I I I I M I II I I I I M I I I I I I I M I I II i I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I || I I I I | 

Sbj ct 421 CTGGGAGTCTCGTAGACCGTAGCACATGCCTGTTATTTCTACTCAAACAAGTCCTGTACC 4 80 

Query 481 TGCGCCCAGAACGCGCAAGAACAAGCAGACGCAGGCTTCATATCCTGTGTCCATTAAAAC 54 0 

I M I II I I I M II I I I M I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I 

Sbjct -481 TGCGCCCAGAACGCGCAAGAACAAGCAGACGCAGGCTTCATATCCTGTGTCCATTAAAAC 54 0 

Query 541 ATCTGTTGAAAGGGGACAACGAGCAAAGCGCAAAGTCCAGCGCGATGCTCGGCCTCGTAA 600 

I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct 541 ATCTGTTGAAAGGGGACAACGAGCAAAGCGCAAAGTCCAGCGCGATGCTCGGCCTCGTAA 600 

Query 601 TTACAAAATTGCTGGTATCCATGATGGCTTGCAGACATTGGCTCAGGCTGCTTTGCCAGC 660 

I I II I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 601 TTAC7VAAATTGCTGGTATCCATGATGGCTTGCAGACATTGGCTCAGGCTGCTTTGCCAGC 660 

Query 661 TCATGGTTGGGGACGCCAAGACCCTCGCCATAAGTCTCGCAATCTTGGAATCCTTCTGGA 7 20 

I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I 

Sbjct 661 TCATGGTTGGGGACGCCAAGACCCTCGCCATAAGTCTCGCAATCTTGGAATCCTTCTGGA 7 20 

Query 721 TTACCCTTTGGGGTGGATTGGTGATGTTACAACTCACACACCTCTAGTAGGCCCGCTGGT 7 80 

I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I 

Sbj ct 721 TTACCCTTTGGGGTGGATTGGTGATGTTACAACTCACACACCTCTAGTAGGCCCGCTGGT 7 80 

Query 7 81 GGCAGGAGCGGTCGTTCGACCAGTCTGCCAGATAGTACGCTTGCTGGAGGATGGAGTCAA 840 

II I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct 781 GGCAGGAGCGGTCGTTCGACCAGTCTGCCAGATAGTACGCTTGCTGGAGGATGGAGTCAA 8 4 0 

Query 841 CTGGGCTACTGGTTGGTTCGGTGTCCACCTTTTTGTGGTATGTCTGCTATCTTTGGCCTG 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I M I I I 

Sbjct 841 CTGGGCTACTGGTTGGTTCGGTGTCCACCTTTTTGTGGTATGTCTGCTATCTTTGGCCTG 900 

Query • 901 TCCCTGTAGTGGGGCGCGGGTCACTGACCCAGACACAAATACCACAATCCTGACCAATTG 960 

I I II I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 901 TCCCTGTAGTGGGGCGCGGGTCACTGACCCAGACACAAATACCACAATCCTGACCAATTG 960 

Query 961 CTGCCAGCGTAATCAGGTTATCTATTGTTCTCCTTCCACTTGCCTACACGAGCCTGGTTG 1020 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct 961 CTGCCAGCGTAATCAGGTTATCTATTGTTCTCCTTCCACTTGCCTACACGAGCCTGGTTG 1020 

Query 1021 TGTGATCTGTGCGGACGAGTGCTGGGTTCCCGCCAATCCGTACATCTCACACCCTTCCAA 1080 
I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct 1021 TGTGATCTGCGCGGACGAGTGCTGGGTTCCCGCCAATCCGTACATCTCACACCCTTCCAA 1080 



Query 1081 TTGGACTGGCACGGACTCCTTCTTGGCTGACCACATTGATTTTGTTATGGGCGCTCTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I | I I | | 
Sbjct 1081 TTGGACTGGCACGGACTCCTTCTTGGCTGACCACATTGATTTTGTTATGGGCGCTCTTGT 

Query 1141 GACCTGTGACGCCCTTGACATTGGTGAGTTGTGTGGTGCGTGTGTATTAGTCGGTGACTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I II I I I I I I I ! I II I I I I I I I I II I I I I II I I I 
Sb j ct 1141 GACCTGTGACGCCCTTGACATTGGTGAGTTGTGTGGTGCGTGTGTATTAGTCGGTGACTG 

Query 1201 GCTTGTCAGGCACTGGCTTATTCACATAGACCTCAATGAAACTGGTACTTGTTACCTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 
Sbjct 1201 GCTTGTCAGGCACTGGCTT ATTCACATAGACCTCAATGAAACTGGTACTTGTTACCTGGA 

Query 12 61 AGTGCCCACTGGAATAGATCCTGGGTTCCTAGGGTTTATCGGGTGGATGGCCGGCAAGGT 
I I I I I I II I I II I I I II M II II I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II II I I I I I I I I I I 
Sbjct 1261 AGTGCCCACTGGAATAGATCCTGGGTTCCTAGGGTTTATCGGGTGGATGGCCGGCAAGGT 

Query 1321 CGAGGCTGTCATCTTCTTGACCAAACTGGCTTCACAAGTACCATACGCTATTGCGACTAT 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I M M I I I I I 
Sbjct 1321 CGAGGCTGTCATCTTCTTGAeC7\AACTGGCTTCACAAGTACCATACGCTATTGCGACTAT 

Query 1381 GTTTAGCAGTGTACACTACCTGGCGGTTGGCGCTCTGATCTACTATGCCTCTCGGGGCAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1381 GTTTAGCAGTGTACACTACCTGGCGGTTGGCGCTCTGATCTACTATGCCTCTCGGGGCAA 

Query 14 41 GTGGTATCAGTTGCTCCTAGCGCTTATGCTTTACATAGAAGCGACCTCTGGAAACCCTAT 
I II I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I 
Sbjct 14 41 GTGGTATCAGTTGCTCCTAGCGCTTATGCTTTACATAGAAGCGACCTCTGGAAACCCTAT 

Query 1501 CAGGGTGCCCACTGGATGCTCAATAGCTGAGTTTTGCTCGCCTTTGATGATACCATGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I II I I M M M I I I I 
Sbjct 1501 CAGGGTGCCCACTGGATGCTCAATAGCTGAGTTTTGCTCGCCTTTGATGATACCATGTCC 

Query 15 61 TTGCCACTCTTATTTGAGTGAGAATGTGTCAGAAGTCATTTGTTACAGTCCAAAGTGGAC 
I I I M I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I II I I I II 
Sbjct 1561 TTGCCACTCTTATTTGAGTGAGAATGTGTCAGAAGTCATTTGTTACAGTCCAAAGTGGAC 

Query 1621 CAGGCCTATCACTCTAGAGTATAACAACTCCATATCTTGGTACCCCTATACAATCCCTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 
Sb j ct 1621 CAGGCCTGTCACTCTAGAGTATAACAACTCCATATCTTGGTACCCCTATACAATCCCTGG 

Query 1681 TGCGAGGGGATGTATGGTTAAATTCAAAAATAACACATGGGGTTGCTGCCGTATTCGCAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I M I I I II I II I I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct 1681 TGCGAGGGGATGTATGGTTAAATTCAAAAATAACACATGGGGTTGCTGCCGTATTCGCAA 

Query 17 41 TGTGCCATCGTACTGCACTATGGGCACTGATGCAGTGTGGAACGACACTCGCAACACTTA 
I I I I I I M I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I.I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
Sbjct 17 41 TGTGCCATCGTACTGCACTATGGGCACTGATGCAGTGTGGAACGACACTCGCAACACTTA 

Query 1801 CGAAGTATGCGGTGTAACACCATGGCTAACAACCGCATGGCACAACGGCTCAGCCCTGAA 
I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I II I I I 
Sbjct 1801 CGAAGCATGCGGTGTAACACCATGGCTAACAACCGCATGGCACAACGGCTCAGCCCTGAA 

Query 18 61 ATTGGCTATATTACAATACCCTGGGTCTAAAGAAATGTTTAAACCTCATAATTGGATGTC 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 18 61 ATTGGCTATATTACAATACCCTGGGTCTAAAGAAATGTTTAAACCTCATAATTGGATGTC 

Query 1921 AGGCCATTTGTATTTTGAGGGATCAGATACCCCTATAGTTTACTTTTATGACCCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II 
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Sbjct 1921 AGGCCATTTGTATTTTGAGGGATCAGATACCCCTATAGTTTACTTTTATGACCCTGTGAA 1980 



Query 1981 TTCCACTCTCCTACCACCGGAGAGGTGGGCTAGGTTGCCCGGTACCCCACCTGTGGTACG 
I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I !! II I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct 1981 TTCCACTCTCCTACCACCGGAGAGGTGGGCTAGGTTGCCCGGTACCCCACCTGTGGTACG - 

Query 2041 TGGTTCTTGGTTACAGGTTCCGCAAGGGTTTTACAGTGATGTGAAAGACCTAGCCACAGG 
I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct 2041 TGGTTCTTGGTTACAGGTTCCGCAAGGGTTTTACAGTGATGTGAAAGACCTAGCCACAGG 

Query 2101 ATTGATCACCAAAGACAAAGCCTGGAAAAATTATCAGGTCTTATATTCCGCCACGGGTGC 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I 
Sbj ct 2101 ATTGATCACCAAAGACAAAGCCTGGAAAAATTATCAGGTCTTATATTCCGCCACGGGTGC 

Query 2161 TTTGTCTCTTACGGGAGTTACCACCAAGGCCGTGGTGCTAATTCTGTTGGGGTTGTGTGG 
I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I M II I I I I I I I I 
Sb j ct 2161 TTTGTCTCTTACGGGAGTTACCACCAAGGCCGTGGTGCTAATTCTGTTGGGGTTGTGTGG 

Query 2221 CAGCAAGTATCTTATTTTAGCCTACCTCTGTTACTTGTCCCTTTGTTTTGGGCGCGCTTC 
I I I I I I I i I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct 2221 CAGCAAGTATCTTATTTTAGCCTACCTCTGTTACTTGTCCCTTTGTTTTGGGCGCGCTTC 

Query 2281 TGGTTACCCTTTGCGTCCTGTGCTCCCATCCCAGTCGTATCTCCAAGCTGGCTGGGATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I II I II II I I I I I I I I I I II I I II II I I I I I I I I 
Sbjct 2281 TGGTTACCCTTTGCGTCCTGTGCTCCCATCCCAGTCGTATCTCCAAGCTGGCTGGGATGT 

Query 2341 TTTGTCTAAAGCTCAAGTAGCTCCTTTTGCTTTGATTTTCTTCATCTGTTGCTATCTCCG 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I 
Sbj ct 234 1 TTTGTCTAAAGCTCAAGTAGCTCCTTTTGCTTTGATTTTCTTCATCTGTTGCTATCTCCG 

Query 24 01 CTGCAGGCTACGTTATGCTGCCCTTTTAGGGTTTGTGCCCATGGCTGCGGGCTTGCCCCT 
I I I II I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I 
Sbjct 24 01 CTGCAGGCTACGTTATGCTGCCCTTTTAGGGTTTGTGCCCATGGCTGCGGGCTTGCCCCT 

Query 24 61 AACTTTCTTTGTTGCAGCAGCTGCTGCCCAACCAGATTATGACTGGTGGGTGCGACTGCT 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml 1 I I I I I I I I I I II I I I 
Sbj ct 24 61 AACTTTCTTTGTTGCAGCAGCTGCTGCCCAACCAGATTATGACTGGTGGGTGCGACTGCT . 

Query 2521 AGTGGCAGGGTTAGTTTTGTGGGCCGGCCGTAACCGTGGTCACCGCATAGCTCTGCTTGT 
I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I | I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I II I I 
Sbjct 2521 AGTGGCAGGGTTAGTTTTGTGGGCCGGCCGTGACCGTGGTCCACGTATAGCTCTGCTTGT 

Query 2581 AGGTCCTTGGCCTCTGGTAGCGCTTTTAACCCTCTTGCATTTGGTTACGCCTGCTTCAGC 
I I I I I I I II I I I I I M M I I U II II I I I I I I I II I I II II I I I I I I I I I I I I.I I I I I I 
Sbjct 2581 AGGTCCTTGGCCTCTGGTAGCGCTTTTAACCCTCTTGCATTTGGCTACGCCTGCTTCAGC 

Query 2 641 TTTTGATACCGAGATAATTGGAGGGCTGACAATACCACCTGTAGTAGCATTAGTTGTCAT 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct 2 641 TTTTGACACCGAGATAATTGGAGGGCTGACAATACCACCTGTAGTAGCATTAGTTGTCAT 

Query 2701 GTCTCGTTTTGGCTTCTTTGCTCACTTGTTACCTCGCTGTGCTTTAGTT/^ACTCCTATCT 

II I I I M II II II I II I I I I M II I I II I M I II II II I I I II I II II I I II I II I 1 II I 
Sbjct 2701 GTCTCGTTTTGGCTTCTTTGCTCACTTGTTACCTCGCTGTGCTTTAGTTAACTCCTATCT 

Query 27 61 TTGGCAACGTTGGGAGAATTGGTTTTGGAACGTTACACTAAGACCGGAGAGGTTTTTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 
Sbjct 27 61 TTGGCAACGTTGGGAGAATTGGTTTTGGAACGTTACACTAAGACCGGAGAGGTTTCTCCT 

Query 2821 TGTGCTGGTTTGTTTCCCCGGTGCGACATATGACGCGCTGGTGACTTTCTGTGTGTGTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II MM I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct 2821 TGTGCTGGTTTGTTTCCCCGGTGCGACATATGACACGCTGGTGACTTTCTGTGTGTGTCA 2880 

Query 2881 CGTAGCTCTTCTATGTTTAACATCCAGTGCAGCATCGTTCTTTGGGACTGACTCTAGGGT 294 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I ! II I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2881 CGTAGCTCTTCTATGTTTAACATCCAGTGCAGCATCGTTCTTTGGGACTGACTCTAGGGT 294 0 

Query 2941 TAGGGCCCATAGAATGTTGGTGCGTCTCGGAAAGTGTCATGCTTGGTATTCTCATTATGT 3000 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct 2941 TAGGGCCCATAGAATGTTGGTGCGTCTCGGAAAGTGTCATGCTTGGTATTCTCATTATGT 3000 

Query 3001 TCTTAAGTTTTTCCTCTTAGTGTTTGGTGAGAATGGTGTGTTTTTCTATAAGCACTTGCA 3060 

I i I I I I II I II I I I I I I.I I I II I I I I I I I M I I I I I I I I I I II I I I I I! II I I II I I I M 

Sbjct 3001 TCTTAAGTTTTTCCTCTTAGTGTTTGGTGAGAATGGTGTGTTTTTCTATAAGCACTTGCA 3060 

Query 3061 TGGTGATGTCTTGCCTAATGATTTTGCCTCGAAACTACCATTGCAAGAGCCATTTTTCCC 3120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I 

Sbjct 3061 TGGTGATGTCTTGCCTAATGATTTTGCCTCGAAACTACCATTGCAAGAGCCATTTTTCCC 3120 

Query 3121 TTTTGAAGGCAAGGCAAGGGTCTATAGGAATGAAGGAAGACGCTTGGCGTGTGGGGACAC 318 0 

I I I I I I I I II I I I I I U I II II I I I I I I I I I I I II ! I I II I I I t I 1 I I I I I i I I I I I I I I 

Sbjct 3121 TTTTGAAGGCAAGGCAAGGGTCTATAGGAATGAAGGAAGACGCTTGGCGTGTGGGGACAC 3180 

Query 3181 GGTTGATGGTTTGCCCGTTGTTGCGCGTCTCGGCGACCTTGTTTTCGCAGGGTTGGCTAT 324 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3181 GGTTGATGGTTTGCCCGTTGTTGCGCGTCTCGGCGACCTTGTTTTCGCAGGGTTAGCTAT 324 0 

Query 3241 GCCGCCAGATGGGTGGGCCATTACCGCACCTTTTACGCTGCAGTGTCTCTCTGAACGTGG 3300 

I II I I I M I I I I I I I I I I I I I i I I II I I M I I I II I I I II I I M I I I I I I M I I I M I 1 I 

Sbjct 3241 GCCGCCAGATGGGTGGGCCATTACCGCACCTTTTACGCTGCAGTGTCTCTCTGAACGTGG 3300 

Query 3301 CACGCTGTCAGCGATGGCAGTGGTCATGACTGGTATAGACCCCCGAACTTGGACTGGAAC 3360 

I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct 3301 CACGCTGTCAGCGATGGCAGTGGTCATGACTGGTATAGACCCCCGAACTTGGACTGGAAC 3360 

Query 3361 TATCTTCAGATTAGGATCTCTGGCCACT AGCTACATGGGATTTGTTTGTGACAACGTGTT 34 20 

I I I I 1 I I I I II I I I I I I II I I I I I II I I I I II I I I I I I I M I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

Sbjct 3361 TATCTTCAGATTAGGATCTCTGGCCACT AGCTACATGGGATTTGTTTGTGACAACGTGTT 3420 

Query 34 21 GTATACTGCTCACCATGGCAGCAAGGGGCGCCGGTTGGCTCATCCCACAGGCTCTATACA 34 80 

I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3421 GTATACTGCTCACCATGGCAGCAAGGGGCGCCGGTTGGCTCATCCCACAGGCTCCATACA 34 8 0 

Query 34 81 CCCAATAACCGTTGACGCGGCTAATGACCAGGACATCTATCAACCACCATGTGGAGCTGG 354 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I M I II I I I I I I M I I I I I I I I I I 

Sbjct 3481 CCCAATAACCGTTGACGCGGCTAATGACCAGGACATCTATCAACCACCATGTGGAGCTGG 3540 

Query 3541 GTCCCTTACTCGGTGCTCTTGCGGGGAGACCAAGGGGTATCTGGTAACACGACTGGGGTC 3600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct 3541 GTCCCTTACTCGGTGCTCTTGCGGGGAGACCAAGGGGTATCTGGTAACACGACTGGGGTC 3600 

Query 3601 ATTGGTTGAGGTCAACAAATCCGATGACCCTTATTGGTGTGTGTGCGGGGCCCTTCCCAT 3660 

I I I I I I I I I I I II I II I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3601 ATTGGTTGAGGTCAACAAATCCGATGACCCTTATTGGTGTGTGTGCGGGGCCCTTCCCAT 3660 

Query 3661 GGCTGTTGCCAAGGGTTCTTCAGGTGCCCCGATTCTGTGCTCCTCCGGGCATGTTATTGG 37 20 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct 3661 GGCTGTTGCCAAGGGTTCTTCAGGTGCCCCGATTCTGTGCTCCTCCGGGCATGTTATTGG 3720 

Query 3721 GATGTTCACCGCTGCTAGAAATTCTGGCGGTTCAGTCAGTCAGATTAGGGTTAGGCCGTT 37 80 
I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M 
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GATGTTCACCGCTGCTAGAAATTCTGGCGGTTCAGTCAGCCAGATTAGGGTTAGGCCGTT 37 80 

GGTGTGTGCTGGATACCATCCCCAGTACACAGCACATGCCACTCTTGATACAAAACCTAC 384 0 
I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I I I I I I I I I M I I 1 I I I I I | 

GGTGTGTGCTGGATACCATCCCCAGTACACAGCACATGCCACTCTTGATACAAAACCTAC 38 4 0 

TGTGCCTAACGAGTATTCAGTGCAAATTTTAATTGCCCCCACTGGCAGCGGCAAGTCAAC 3900 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 

TGTGCCTAACGAGTATTCAGTGCAAATTTTAATTGCCCCCACTGGCAGCGGCAAGTCAAC 3900 

CAAATTACCACTTTCTTACATGCAGGAGAAGTATGAGGTCTTGGTCCTAAATCCCAGTGT 3960 
I II I I I I I I I I I I I I II II II I I I M II I II I I I I I I I I I I I I If I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAATTACCACTTTCTTACATGCAGGAGAAGTATGAGGTCTTGGTCCTAAATCCCAGTGT 3960 

GGCTACAACAGCATCAATGCCAAAGTACATGCACGCGACGTACGGCGTGAATCCAAATTG 4 020 
I I I I I I I I I I II I I I II I I II I I I i I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I II I II 

GGCTACAACAGCATCAATGCCAAAGTAC ATGCACGCGACGTACGGCGTGAATCCAAATTG 4 020 

CTATTTTAATGGCAAATGTACCAACACAGGGGCTTCACTTACGTACAGCACATATGGCAT 4 080 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M II II I I I I I I I I II 

CTATTTTAATGGCAAATGTACCAACACAGGGGCTTCACTTACGTACAGCACATATGGCAT 4 080 

GTACCTGACCGGAGCATGTTCCCGGAACTATGATGTAATCATTTGTGACGAATGCCATGC 414 0 
I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I i I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACCTGACCGGAGCATGTTCCCGGAACTATGACGTCATCATTTGTGACGAATGCCATGC 414 0 

TACCGATGCAACCACCGTGTTGGGCATTGGAAAGGTCCTAACCGAAGCTCCATCCAAAAA 4 200 
I I I I I I I I M I I I I 1 I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I 

TACCGATGCAACCACCGTGTTGGGCATTGGAAAGGTTCTAACCGAAGCTCCATCCAAAAA 4200 

TGTTAGGCTAGTGGTTCTTGCCACGGCTACCCCCCCTGGAGTAATCCCTACACCACATGC 42 60 
I J I I I I I I I I II I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I II I II I I 

TGTTAGGCTAGTGGTTCTTGCCACGGCTACCCCCCCTGGAGTAATCCCTACACCACATGC 42 60 

CAACATAACTGAGATTCAATTAACCGATGT^AGGCACTATCCCCTTTCATGGAAAAAAGAT 4 320 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATAACTGAGATTCAATTAACCGATGAAGGCACTATCCCCTTTCATGGAAAAAAGAT 4 320 

TAAGGAGGAAAATCTGAAGAAAGGGAGACACCTTATCTTTGAGGCTACCAAAAAACACTG 4 380 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I M I I I I I II I I I M I I I M I I I I I I I I I I I 

TAAGGAGGTVAAATCTGAAGAAAGGGAGACACCTTATCTTTGAGGCTACCAAT^AACACTG 4 380 

TGATGAGCTTGCTAACGAGTTAGCTCGAAAGGGAATAACAGCTGTCTCTTACTATAGGGG 4 4 4 0 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I II I i I I M I I I I I I M I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I II I 

TGATGAGCTTGCTAACGAGTTAGCTCGAAAGGGAATAACAGCTGTCTCTTACTATAGGGG 4 4 4 0 

ATGTGACATCTCAAAAATCCCTGAGGGCGACTGTGTAGTAGTTGCCACTGATGCCTTGTG 4 500 
I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I M I I I I 

ATGTGACATCTCAAAAATCCCTGAGGGCGACTGTGTAGTAGTTGCCACTGATGCCTTGTG 4 500 

TACAGGGTACACTGGTGACTTTGATTCCGTGTATGACTGCAGCCTCATGGTAGAAGGCAC 4 560 
I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II 

TACAGGGTACACTGGTGACTTTGATTCCGTGTATGACTGCAGCCTCATGGTAGAAGGCAC 4 560 

ATGCCATGTTGACCTTGACCCTACTTTCACCATGGGTGTTCGTGTGTGCGGGGTTTCAGC 4 620 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I 

ATGCCATGTTGACCTTGACCCTACTTTCACCATGGGTGTTCGTGTGTGCGGGGTCTCAGC 4 620 

AATAGTTAAAGGCCAGCGTAGGGGCCGCACAGGCCGTGGGAGAGCTGGCATAT ACT ACTA 4 68 0 
I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I II I I I I I I I I I I I 
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AATAGTTAAAGGCCAGCGTAGGGGCCGCACAGGCCGTGGGAGAGCTGGCATATACTACTA 4 680 

TGTAGACGGGAGTTGTACCCCTTCGGGTATGGTTCCTGAATGCAACATTGTTGAAGCCTT 4 7 4 0 
I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 1 I I II I I I I I I I I I I I I I I 1 

TGTAGACGGGAGTTGTACCCCTTCGGGTATGGTTCCTGAATGCAACATTGTTGAAGCCTT 4 7 4 0 

CGACGCAGCCAAGGCATGGTATGGTTTGTCATCAACAGAAGCTCAAACTATTCTGGACAC 4 800 
I I II I I I I I I I I I II I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I M I I I 

CGACGCAGCCAAGGCATGGTATGGTTTGTCATCAACAGAAGCTCAAACTATTCTGGACAC 4 800 

CTATCGCACCCAACCTGGGTTACCTGCGATAGGAGCAAATTTGGACGAGTGGGCTGATCT 4 8 60 
I I M I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I. I I I I II 

CTATCGCACCCAACCTGGGTTACCTGCGATAGGAGCAAATTTGGACGAGTGGGCTGATCT 4 8 60 

CTTTTCTATGGTC7VACCCCGAACCTTCATTTGTCAATACTGCAAAAAGAACTGCTGACAA 4 920' 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTTTTCTATGGTCAACCCCGAACCTTCATTTGTCAATACTGC7VAAAAGAACTGCTGACAA 4 920 

TTATGTTTTGTTGACTGCAGCCCAACTACAACTGTGTCATCAGTATGGCTATGCTGCTCC 4 980 
I I I I I I II I I I I I I I I I M II I M I M I I I I I I I I I N I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I 

TTATGTTTTGTTGACTGCAGCCCAACTACAACTGTGTCATCAGTATGGCTATGCTGCTCC 4 980 

CAATGACGCACCACGGTGGCAGGGAGCCCGGCTTGGGAAAAAACCTTGTGGGGTTCTGTG 504 0 
I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

CAATGACGCACCACGGTGGCAGGGAGCCCGGCTTGGGAAAAAACCTTGTGGGGTTCTGTG 504 0 

GCGCTTGGACGGCGCTGACGCCTGTCCTGGCCCAGAGCCCAGCGAGGTGACCAGATACCA 5100 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I I I I 

GCGCTTGGACGGCGCTGACGCCTGTCCTGGCCCAGAGCCCAGCGAGGTGACCAGATACCA 5100 

AATGTGCTTCACTGAAGTCAATACTTCTGGGACAGCCGCACTCGCTGTTGGCGTTGGAGT 5160 
I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II 

AATGTGCTTCACTGAAGTCAATACTTCTGGGACAGCCGCACTCGCTGTTGGCGTTGGAGT 5160 

GGCTATGGCTTATCTAGCCATTGACACTTTTGGCGCCACTTGTGTGCGGCGTTGCTGGTC 5220 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGCTATGGCTTATCTAGCCATTGACACTTTTGGCGCCACTTGTGTGCGGCGTTGCTGGTC 5220 

TATTGCATCAGTCCCTACCGGTGCTACTGTCGCCCCAGTGGTTGACGAAGMGAAATCGT 5280 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I 

TATTACATCAGTCCCTACCGGTGCTACTGTCGCCCCAGTGGTTGACGAAG7VAG7W\TCGT 5280 

GGAGGAGTGTGCATCATTCATTCCCTTGGAGGCCATGGTTGCTGCAATCGATAAGCTGAA 534 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I 

GGAGGAGTGTGCATCATTCATTCCCTTGGAGGCCATGGTTGCTGCAATCGATAAGCTGAA 534 0 

GAGTACAATCACCACAACTAGTCCTTTCACATTGGAAACGGCCCTTGAAAAACTTAACAC 54 00 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M M I II I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I II I 

GAGTACAATAACCACAACTAGTCCTTTCACATTGGAAACCGCCCTTGAAAAACTTAACAC 54 00 

CTTTCTTGGGCCTCATGCAGCTACAATCCTTGCTATCATAGAGTATTGCTGTGGTTTAGT 54 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I 
CTTTCTTGGGCCTCATGCAGCTACAATCCTTGCTATCATAGAGTATTGCTGTGGCTTAGT 54 60 

CACTTTACCTGACAATCCCTTTGCATCATGCGTGTTTGCTTTCATTGCGGGTATTACTAC 5520 

II I I I I I I I I I II I I I II II I II I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II II I 
CACTTTACCTGACAATCCCTTTGCATCATGCGTGTTTGCTTTCATTGCGGGTATTACTAC 5520 

CCCACTACCTCACAAGATCAAAATGTTCCTGTCATTATTTGGAGGCGCAATTGCGTCCAA 5580 
II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 
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Sbjct 5521 CCCACTACCTCAC7^AGATCAAAATGTTCCTGTCATTATTTGGAGGCGCAATTGCGTCCAA 55 8 0 

Query 5581 GCTTACAGACGCTAGAGGCGCACTGGCGTTCATGATGGCCGGGGCTGCGGGAACAGCTCT 5 64 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5581 GCTTACAGACGCTAGAGGCGCACTGGCGTTCATGATGGCCGGGGCTGCGGGAACAGCTCT 5 64 0 

Query 5641 TGGTACATGGACATCGGTGGGTTTTGTCTTTGACATGCTAGGCGGCTATGCTGCCGCCTC 5700 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I i I I i M M I I i I I I I I I I I I I I II I I II I I I I II 

Sbjct 5641 TGGTACATGGACATCGGTGGGTTTTGTCTTTGACATGCTAGGCGGCTATGCTGCCGCCTC 5700 

Query 57 01 ATCCACTGCTTGCTTGACATTTAAATGCTTGATGGGTGAGTGGCCCACTATGGATCAGCT 57 60 

I I I I II I I I I I II II I II I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I 

Sb j Ct 5701 ATCCACTGCTTGCTTGACATTTAAATGCTTGATGGGTGAGTGGCCCACTATGGATCAGCT 57 60 

Query 57 61 TGCTGGTTTAGTCTACTCCGCGTTCAATCCGGCCGCAGGAGTTGTGGGCGTCTTGTCAGC 5820 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 57 61 TGCTGGTTTAGTCTACTCCGCGTTCAATCCGGCCGCAGGAGTTGTGGGCGTCTTGTCAGC 5820 

Query 5821 TTGTGC7VATGTTTGCTTTGACAACAGCAGGGCCAGATCACTGGCCCAACAGACTTCTTAC 58 80 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5821 TTGTGCAATGTTTGCTTTGACAACAGCAGGGCCAGATCACTGGCCCAACAGACTTCTTAC 5880 

Query 5881 TATGCTTGCTAGGAGCAACACTGTATGTAATGAGTACTTTATTGCCACTCGTGACATCCG 594 0 

I I M I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5881 TATGCTTGCTAGGAGCAACACTGTATGTAATGAGTACTTTATTGCCACTCGTGACATCCG 594 0 

Query 5941 CAGGAAGATACTGGGCATTCTGGAGGCATCTACCCCCTGGAGTGTCATATCAGCTTGCAT 6000 

I II ! I I I I I M I I I I I I I M I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

Sb j ct 5941 CAGGAAGATACTGGGCATTCTGGAGGCATCTACCCCCTGGAGTGTCATATCAGCTTGCAT 6000 

Query 6001 CCGTTGGCTCCACACCCCGACGGAGGATGATTGCGGCCTCATTGCTTGGGGTCTAGAGAT 6060 

* I I I I I I I I I II I I I I I I 1 1 I I I I 1 I I 1 I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 1 I I I I 

Sbjct 6001 CCGTTGGCTCCACACCCCGACGGAGGATGATTGCGGCCTCATTGCTTGGGGTCTAGAGAT 6060 

Query 6061 TTGGCAGTATGTGTGCAATTTCTTTGTGATTTGCTTTAATGTCCTTAAAGCTGGAGTTCA 6120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I If II I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 6061 TTGGCAGTATGTGTGCAATTTCTTTGTGATTTGCTTT7VATGTCCTTAAAGCTGGAGTTCA 6120 

Query 6121 GAGCATGGTTAACATTCCTGGTTGTCCTTTCTACAGCTGCCAGAAGGGGTACAAGGGCCC 6180 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 6121 GAGCATGGTTAACATTCCTGGTTGTCCTTTCTACAGCTGCCAGAAGGGGTACAAGGGCCC 6180 

Query 6181 CTGGATTGGATCAGGTATGCTCCAAGCACGCTGTCCATGCGGTGCTGTVACTCATCTTTTC 62 4 0 

I I II I II I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct 6181 CTGGATTGGATCAGGTATGCTCCAAGCACGCTGTCCATGCGGTGCTGAACTCATCTTTTC 624 0 

Query 624 1 TGTTGAGAATGGTTTTGCAAAACTTTACAAAGGACCCAGAACTTGTTCAAATTACTGGAG 6300 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

Sbj ct 624 1 TGTTGAGAATGGTTTTGCAAAACTTTACAAAGGACCCAGAACTTGTTCAAATTACTGGAG 6300 

Query 6301 AGGGGCTGTTCCAGTCAACGCTAGGCTGTGTGGGTCGGCTAGACCGGACCCAACTGATTG 6360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 6301 .AGGGGCTGTTCCAGTCAACGCTAGGCTGTGTGGGTCGGCTAGACCGGACCCTVACTGATTG 6360 

Query 6361 GACTAGTCTTGTCGTCAATTATGGCGTTAGGGACTACTGTAAATATGAGAAAATGGGAGA 64 20 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I II II I I I I I 

Sb j ct 6361 GACTAGTCTTGTCGTCAATTATGGCGTTAGGGACTACTGTAAATATGAGAAATTGGGAGA 64 20 

Query 64 21 TCACATTTTTGTTACAGCAGTATCCTCTCCAAATGTCTGTTTCACCCAGGTGCCCCCAAC 64 80 
I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II 
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TCACATTTTTGTTACAGCAGTATCCTCTCCAT^ATGTCTGTTTCACCCAGGTGCCCCCAAC 64 80 

CTTGAGAGCTGCAGTGGCCGTGGACGGCGTACAGGTTCAGTGTTATCTAGGTGAGCCCAA 654 0 
I I I I I M I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M 

CTTGAGAGCTGCAGTGGCCGTGGACGGCGTACAGGTTCAGTGTTATCTAGGTGAGCCCAA 654 0 . 

AACTCCTTGGACGACATCTGCTTGCTGTTACGGTCCTGACGGTAAGGGTAAAACTGTTAA 6600 
I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 

AACTCCTTGGACGACATCTGCTTGCTGTTACGGTCCGGACGGTAAGGGT7VAAACTGTTAA 6600 

GCTTCCCTTCCGCGTTGACGGTCACACACCTGGTGTGCGCATGCAACTTAATTTGCGTGA 6660 
I I I I I I IN I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I i I I II I 

GCTTCCCTTCCGCGTTGACGGTCACACACCTGGTGTGCGCATGCAACTTAATTTGCGTGA 6660 

TGCACTTGAGACAAATGACTGTAATTCCACAAACAACACTCCTAGTGATGAAGCCGCAGT 6720 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 

TGCACTTGAGACAAATGACTGTAATTCCATAAACAACACTCCTAGTGATGAAGCCGCAGT 6720 

GTCCGCTCTTGTTTTCAAACAGGAGTTGCGGCGTACAAACCAATTGCTTGAGGCAATTTC 67 80 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I M I I I I I II I I II M M II I I I I I I I I I t 

GTCCGCTCTTGTTTTCAAACAGGAGTTGCGGCGTACAAACCAATTGCTTGAGGCAATTTC 6780 

AGCTGGCGTTGACACCACCAAACTGCCAGCCCCCTCCATCGAAGAGGTAGTGGTAAGAAA 68 4 0 
I I I I I M I I I I II I I I I II I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I II I I I M II I I I I I I 

AGCTGGCGTTGACACCACCAAACTGCCAGCCCCCTCCATCGAAGAGGTAGTGGTAAGAAA 68 4 0 

GCGCCAGTTCCGGGCAAGAACTGGTTCGCTTACCTTGCCTCCCCCTCCGAGATCCGTCCC 6900 
I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I II M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I M I I I I 

GCGCCAGTTCCGGGCAAGAACTGGTTCGCTTACCTTGCCTCCCCCTCCGAGATCCGTCCC 6900 

AGGAGTGTCATGTCCTGAAAGCCTGCAACGAAGTGACCCGTTAGAAGGTCCTTCAAACCT 6960 
I I I I I I I i II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I M I I I I I II I I 

AGGAGTGTCATGTCCTGAAAGCCTGCAACGAAGTGACCCGTTAGAAGGTCCTTCAAACCT 69'60 

CCCTCCTTCACCACCTGTTCTACAGTTGGCCATGCCGATGCCCCTGTTGGGAGCGGGTGA 7020 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I Mill 
CCCTTCTTCACCACCTGTTCTACAGTTGGCCATGCCGATGCCCCTGTTGGGAGCAGGTGA 7 020 

GTGTAACCCTTTCACTGCAATTGGATGTGCAATGACCGAAACAGGCGGAGGCCCTGATGA 7 080 

II I I I I I II I I I M i I I I II II I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGTAACCCTTTCACTGCAATTGGATGTGCAATGACCGAAACAGGCGGAGGCCCTGATGA 7 080 

TTTACCCAGTTACCCTCCCAAAAAGGAGGTCTCTGAATGGTCAGACGAAAGTTGGTCGAC 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II 

TTTACCCAGTTACCCTCCCAAAAAGGAGGTCTCTGAATGGTCAGACGG7VAGTTGGTCAAC 714 0 

GGCTACAACCGTTTCCAGCTACGTTACTGGCCCCCCGTACCCTAAGATACGGGGAAAGGA 7 200 
I MINIMI II II II II I I II I I II I I I I I I I II I II M I I II II II II I I II II II 

GACTACAACCGCTTCCAGCTACGTTACTGGCCCCCCGTACCCTAAGATACGGGGAAAGGA 7200 

TTCCACTCAGTCAGCCCCCGCCAAACGGCCTACAAAAAAGAAGTTGGGAAAGAGTGAGTT 72 60 
I II I I I I I I I II I II I II M II I I II I II I I I II I I I I II I II I II I I I II I I I I I M I I 

TTCCACTCAGTCAGCCCCCGCCAAACGGCCTACAAAAAAGAAGTTGGGAAAGAGTGAGTT 72 60 

TTCGTGCAGCATGAGCTACACCTGGACCGACGTGATTAGCTTCAAAACTGCTTCTAAAGT 7 320 
I II I I II II I II I I II II I I I II II I II I I I M II I I II I I II II II I ! II I I II II II 

TTCGTGCAGCATGAGCTACACTTGGACCGACGTGATTAGCTTCAAAACTGCTTCTAAAGT 7 320 

TCTGTCTGCAACTCGGGCCATCACTAGTGGTTTCCTCAAACAAAGATCATTGGTGTATGT 7380 
I I II I II I II II II II I II II I I II I II M I I I I I I I I II II II I II I II I I I I I I I I I I 
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Sbjct 7321 TCTGTCTGCAACTCGGGCCATCACTAGTGGTTTCCTCAAACAAAGATCATTGGTGTATGT 



7380 



Query 7381 
Sbjct . 7381 

Query 7441 

Sbjct 7441 

Query 7501 

Sbjct 7501 

Query 7561 

Sbjct 7561 

Query 7621 

Sbjct 7621 

Query 7681 

Sbjct 7681 

Query 7741 

Sbjct 7741 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 



7801 
7801 
7861 
7861 
7921 
7921 
7981 
7981 
8041 
8041 
8101 
8101 
8161 
8161 
8221 



GACTGAGCCGCGGGATGCGGAGCTTAGAAAACAAAAAGTCACTATTAATAGACAACCTCT 7 4 4 0 
I M I I I I I M II I I I I I I I M I I I M I M I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTGAGCCGCGGGATGCGGAGCTTAGAAAACA7W\AGTCACTATTAATAGACAACCTCT 7 4 4 0 

GTTCCCCCCATCATACCACAAGCAAGTGAGATTGGCTAAGGAAAAAGCTTCAA7\AGTTGT 7 500 
1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTCCCCCCATCATACCACAAGCAAGTGAGATTGGCTAAGGAAT^AAGCTTCAAAAGTTGT 7 500 

CGGTGTCATGTGGGACTATGATGAAGTAGCAGCTCACACGCCCTCTAAGTCTGCTAAGTC 7 560 
I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I i I I I I II I I I I M.I I I I I I I I I M I I I I 
CGGTGTCATGTGGGACTATGATGAAGTAGCAGCTCACACGCCCTCTAAGTCTGCTAAGTC 7 560 

CCACATCACTGGCCTTCGGGGCACTGATGTTCGTTCTGGAGCAGCCCGCAAGGCTGTTCT 7 620 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I U I M I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I I I 
CCACATCACTGGCCTTCGGGGCACTGATGTTCGTTCTGGAGCAGCCCGCAAGGCTGTTCT 7 620 

GGACTTGCAGAAGTGTGTCGAGGCAGGTGAGATACCGAGTCATTATCGGCAAACTGTGAT 7 680 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I t I I I t I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I II I 
GGACTTGCAGAAGTGTGTCGAGGCAGGTGAGATACCGAGTCATTATCGGCAAACTGTGAT 7 680 

AGTTCCAAAGGAGGAGGTCTTCGTGAAGACCCCCCAGAAACCAACT^AAGAAACCCCCAAG 774 0 
I I I II I I I I I I I I I I I i I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTTCCAAAGGAGGAGGTCTTCGTGAAGACCCCCCAGAAACCAACAAAGAAACCCCCAAG 77 4 0 

GCTTATCTCGTACCCCCACCTTGAAATGAGATGTGTTGAGAAGATGTACTACGGTCAGGT 7 800 
I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I It I I I I I I 
GCTTATCTCGTACCCCCACCTTGAAATGAGATGTGTTGAGAAGATGTACTACGGTCAGGT 7800. 

TGCTCCTGACGTAGTTAAAGCTGTCATGGGAGATGCGTACGGGTTTGTAGATCCACGTAC 78 60 
I I I I I I I I I I t I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II 
TGCTCCTGACGTAGTTAAAGCTGTCATGGGAGATGCGTACGGGTTTGTCGACCCACGTAC 78 60 

CCGTGTCAAGCGTCTGTTGTCGATGTGGTCACCCGATGCAGTCGGAGCCACATGCGATAC 7 920 
I I- I I I I I I I I I I I I I I I I I.I I I I I I I I I I I I I I I II I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I < 
CCGTGTCAAGCGTCTGTTGTCGATGTGGTCACCCGATGCAGTCGGAGCCACATGCGATAC 7 920 

AGTGTGTTTTGACAGTACCATCACACCCGAGGATATCATGGTGGAGACAGACATCTACTC 7 980 
I M I I II II I I I I I I I II I I I I M I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
AGTGTGTTTTGACAGTACCATCACACCCGAGGATATCATGGTGGAGACAGACATCTACTC 7 980 

AGCAGCTAAACTCAGTGACCAACACCGAGCTGGCATTCACACCATTGCGAGGCAGTTATA 804 0 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCAGCT AAACTCAGTGACCAACACCGAGCTGGCATTCACACCATTGCGAGGCAGTTATA 804 0 

CGCTGGAGGACCGATGATCGCTTATGATGGCCGAGAGATCGGATATCGTAGGTGTAGGTC 8100 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I i I I I I II I I I I I I I I I I I 
CGCTGGAGGACCGATGATCGCTTATGATGGCCGAGAGATCGGATATCGTAGGTGTAGGTC 8100 

TTCCGGCGTCTATACTACCTCT^AGTTCCAACAGTTTGACCTGCTGGCTGAAGGTAAATGC 8160 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I II I I II I II I I I I II I I I I I I 
TTCCGGCGTCTATACTACCTCAAGTTCCAACAGTTTGACCTGCTGGCTGAAGGTAAATGC 8160 

TGCAGCCGAACAGGCTGGCATGAAGAACCCTCGCTTCCTTATTTGCGGCGATGATTGCAC 8220 
I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I 
TGCAGCCGAACAGGCTGGCATGAAGAACCCTCGCTTCCTTATTTGCGGCGATGATTGCAC 8220 

CGTAATTTGGAAGAGCGCCGGAGCAGATGCAGACAAACAAGCAATGCGTGTCTTTGCTAG 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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CGTAATTTGGAAGAGCGCCGGAGCAGATGCAGACAAACAAGCAATGCGTGTCTTTGCTAG 8280 

CTGGATGAAGGTGATGGGTGCACCACAAGATTGTGTGCCTCAACCCAAATACAGTTTGGA 834 0 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | M I I I I I I I I I I I I i I I I I 

CTGGATGAAGGTGATGGGTGCACCACAAGATTGTGTGCCTCAACCCAAATACAGTTTGGA 834 0 

AGAATTAACATCATGCTCATCAAATGTTACCTCTGGAATTACCAAAAGTGGCAAGCCTTA 84 00 
I I I I II I I II I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I I I | | I M I I 

AGAATTAACATCATGCTCATCAAATGTTACCTCTGGAATTACCAAAAGTGGCAAGCCTTA 84 00 

CTACTTTCTTACAAGAGATCCTCGTATCCCCCTTGGCAGGTGCTCTGCCGAGGGTCTGGG 84 60 
I I I I I I I I II I I I II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

CTACTTTCTTACAAGAGATCCTCGTATCCCCCTTGGCAGGTGCTCTGCCGAGGGTCTGGG 84 60 

ATACAACCCCAGTGCTGCGTGGATTGGGTATCTAATACATCACTACCCATGTTTGTGGGT 8 520 
I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I M I I II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAACCCCAGTGCTGCGTGGATTGGGTATCTAATACATGACT ACCCATGTTTGTGGGT 8520 

TAGCCGTGTGTTGGCTGTCCATTTCATGGAGCAGATGCTCTTTGAGGACAAACTTCCCGA 8580 
I I I I I I I I I i I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I 

TAGCCGTGTGTTGGCTGTCCATTTCATGGAGCAGATGCTCTTTGAGGACAAACTTCCCGA 8580 

GACGGTGACCTTTGACTGGTATGGGAAAAATTATACGGTGCCTGTAGAAGATCTGCCCAG 8 64 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 1 I I I I I I M I 1 I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I . 

GACTGTGACCTTTGACTGGTATGGGAAAAATTATACGGTGCCTGTAGAAGATCTGCCCAG 8 64 0 

CATCATTGCTGGTGTGCACGGTATTGAGGCTTTCTCGGTGGTGCGCTACACCAACGCTGA 87 00 
I I I I I M I II I II I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I. I I I 

CATCATTGCTGGTGTGCACGGTATTGAGGCTTTCTCGGTGGTGCGCTACACCAACGCTGA 87 00 

GATCCTCAGAGTTTCCCAATCACTAACAGACATGACCATGCCCCCCCTGCGAGCCTGGCG 87 60 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCCTCAGAGTTTCCCAATCACTAACAGACATGACCATGCCCCCCCTGCGAGCCTGGCG 87 60 

AAAGAAAGCCAGGGCGGTCCTCGCCAGCGCCAAGAGGCGTGGCGGAGCACACGCAAAATT 8 820 
I I I I I I II I I! II I I I I I I I I I I I I I f I I I M M I I II I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGAAAGCCAGGGCGGTCCTCGCCAGCGCCAAGAGGCGTGGCGGAGCACACGCAAAATT 8 820 

GGCTCGCTTCCTTCTCTGGCATGCTACATCTAGACCTCTACCAGATTTGGATAAGACGAG 8880 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I ! I I I I I 

GGCTCGCTTCCTTCTCTGGCATGCTACATCTAGACCTCTACCAGATTTGGATAAGACGAG 8880 

CGTGGCTCGGTACACCACTTTCAATTATTGTGATGTTTACTCCCCGGAGGGGGATGTGTT 8 94 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGCTCGGTACACCACTTTCAATTATTGTGATGTTTACTCCCCGGAGGGGGATGTGTT 8 94 0 

TATTACACCACAGAGAAGATTGCAGAAGTTTCTTGTGAAGTATTTGGCTGTCATTGTTTT 9000 
I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I II I I II I I 

TGTTACACCACAGAGAAGATTGCAGAAGTTTCTTGTGAAGTATTTGGCTGTCATTGTTTT 9000 

TGCCCTAGGGCTCATTGCTGTTGGATTAGCCATCAGCTGAACCCCCAAATTCAAAATTAA 9060 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II 1 I I I 

TGCCCTAGGGCTCATTGCTGTTGGACTAGCCATCAGCTGAACCCCCAAATTCAAAATTAA 9060 

CTAACAG TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGGCAGCGGCAACAGGGGAGACCCC 9116 

I I I I I I I M I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I 

TTAACAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGGCAGCGGCAACAGGGGAGACCCC 9120 

GGGCTTAACGACCCCGC 9133 
I I I I I I I I J I I I I I I I I 
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CPU time: 



0.03 user sees. 



0.01 sys. sees 



0.04 total sees. 



Lambda 



K 



H 



1.33 



0. 621 



1.12 



Gapped 
Lambda 



K 



H 



1.33 



0. 621 



1.12 



Matrix: blastn matrix :1 -2 

Gap Penalties: Existence: 5, Extension: 2 

Number of Sequences : 1 

Number of Hits to DB: 4 623 

Number of extensions: 84 

Number of successful extensions: 19 

Number of sequences better than 10.0: 1 

Number of HSP's gapped: 1 

Number of HSP's successfully gapped: 1 

Length of query: 9399 

Length of database: 19,583,881,27 9 

Length adjustment: 28 

Effective length of query: 9371 

Effective length of database: 19,583,881,251 

Effective search space: 183520551203121 

Effective search space used: 183520551203121 
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al Blast 2 Sequences results 

. PubMed Entrez BLAST OMIM Taxonomy Structure 

BLAST 2 SEQUENCES RESULTS VERSION BLASTN 2.2.15 [Oct-15-2006] 



Match:|l j Mismatch:):? I gap open:|5 | gap extension: (2" 



x_dropoff: pO expect:[io^OOO' wordsize: |11 ] Filter C View option [standard 



Masking character option Jxfor r^otein L nfor ^nudeotidej^ Masking color option (Black 
□ Show CDS translation f&fel 



Sequence 1: lcl|seq_l 
Length = 9399 (1 .. 9399) 

Sequence 2: gi l l3162187[emb[AJ277947.1| Hepatitis GB virus B genomic RNA 
Length = 9397 (1 .. 9397) 




NOTE:Bitscore and expect value are calculated based on the size of the nr database. 

NOTE:If protein translation is reversed, please repeat the search with reverse strand of the query 
sequence. 



Score - 1.785e+04 bits (9283), Expect - 0.0 
Identities = 9362/9399 (99%), Gaps = 2/9399 (0%) 
Strand=Pl.us/Plus 



ACCACAAACACTCCAGTTTGTTACACTCCGCTAGG/^ATGCTCCTGGAGCACCCCCCCTAG 60 
I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I ! I I I ! I I j I | I | | I I | | | | | | | | | | | M I I I 
ACCACAAACACTCCAGTTTGTTACACTCCGCTAGGAATGCTCCTGGAGCACCCCCCCTAG 60 

CAGGGCGTGGGGGATTTCCCCTGCCCGTCTGCAGAAGGGTGGAGCCAACCACCTTAGTAT 120 
I I i I I I I I I I I I ! I i I I M I I I I I I I I I I I I t I I I I I I f i I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGGGCGTGGGGGATTTCCCCTGCCCGTCTGCAGAAGGGTGGAGCCAACCACCTTAGTAT 120 

GTAGGCGGCGGGACTCATGACGCTCGCGTGATGACAAGCGCCAAGCTTGACTTGGATGGC 180 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I It I I I I 1 I I I I I I 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 
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GTAGGCGGCGGGACTCATGACGCTCGCGTGATGACAAGCGCCAAGCTTGACTTGGATGGC 180 

CCTGATGGGCGTTCATGGGTTCGGTGGTGGTGGCGCTTTAGGCAGCCTCCACGCCCACCA 24 0 
I I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I | | | | | | | | | | | I | | | | | I | | ! | | ! 

CCTGATGGGCGTTCATGGGTTCGGTGGTGGTGGCGCTTTAGGCAGCCTCCACGCCCACCA 24 0 

CCTCCCAGATAGAGCGGCGGCACTGTAGGGAAGACCGGGGACCGGTCACTACCAAGGACG 300 
I I I M M I I I I I I I I I I I I M I I I I I II I I I M I I 1 1 I I I I! II I I I I I M II I I I I I I I 

CCTCCCAGATAGAGCGGCGGCACTGTAGGGAAGACCGGGGACCGGTCACTACCAAGGACG 300 

CAGACCTCTTTTTGAGTATCACGCCTCCGGAAGTAGTTGGGCAAGCCCACCTATATGTGT 360 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I 

CAGACCTCTTTTTGAGTATCACGCCTCCGGAAGTAGTTGGGCAAGCCCACCTATATGTGT 360 

TGGGATGGTTGGGGTTAGCCATCCATACCGTACTGCCTGATAGGGTCCTTGCGAGGGGAT 4 20 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I II I I I I I II I II I I II I t I I I I I I I I I I I II I I I 

TGGGATGGTTGGGGTTAGCCATCCATACCGTACTGCCTGATAGGGTCCTTGCGAGGGGAT 4 20 

CTGGGAGTCTCGTAGACCGTAGCACATGCCTGTTATTTCTACTCAAACAAGTCCTGTACC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I II I 1 I I M I I I I I I I I I I M I I I I II I I t I I I I I II I I.I I II I I I I I 

CTGGGAGTCTCGTAGACCGTAGCACATGCCTGTTATTTCTACTCAAACAAGTCCTGTACC 4 8 0 

TGCGCCCAGAACGCGCAAGAACAAGCAGACGCAGGCTTCATATCCTGTGTCCATTAAAAC 54 0 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCCCAGAACGCGCAAGAACAAGCAGACGCAGGCTTCATATCCTGTGTCCATTAAAAC 54 0 

ATCTGTTGAAAGGGGACAACGAGCAAAGCGCAAAGTCCAGCGCGATGCTCGGCCTCGTAA 600 
I I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTGTTGAAAGGGGACAACGAGCAAAGCGCAAAGTCCAGCGCGATGCTCGGCCTCGTAA 600 

TTACAAAATTGCTGGTATCCATGATGGCTTGCAGACATTGGCTCAGGCTGCTTTGCCAGC 660 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACAAAATTGCTGGTATCCATGATGGCTTGCAGACATTGGCTCAGGCTGCTTTGCCAGC 660 

TCATGGTTGGGGACGCCAAGACCCTCGCCATAAGTCTCGCAATCTTGGAATCCTTCTGGA 720 
I! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II It I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 

TCATGGTTGGGGACGCCAAGACCCTCGCCATAAGTCTCGCAATCTTGGAATCCTTCTGGA 7 20 

TTACCCTTTGGGGTGGATTGGTGATGTTACAACTCACACACCTCTAGTAGGCCCGCTGGT 780 
I I I I I II I II I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I II 

TTACCCTTTGGGGTGGATTGGTGATGTTACAACTCACACACCTCTAGTAGGCCCGCTGGT 780 

GGCAGGAGCGGTCGTTCGACCAGTCTGCCAGATAGTACGCTTGCTGGAGGATGGAGTCAA 84 0 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II M I II I i I II M I I I I I I I M M I 

GGCAGGAGCGGTCGTTCGACCAGTCTGCCAGATAGTACGCTTGCTGGAGGATGGAGTCAA 84 0 

CTGGGCTACTGGTTGGTTCGGTGTCCACCTTTTTGTGGTATGTCTGCTATCTTTGGCCTG 900 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTGGGCTACTGGTTGGTTCGGTGTCCACCTTTTTGTGGTATGTCTGCTATCTTTGGCCTG 900 

TCCCTGTAGTGGGGCGCGGGTCACTGACCCAGACACAAATACCACAATCCTGACCAATTG 960 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTGTAGTGGGGCGCGGGTCACTGACCCAGACACAAATACCACAATCCTGACCAATTG 960 

CTGCCAGCGTAATCAGGTTATCTATTGTTCTCCTTCCACTTGCCTACACGAGCCTGGTTG 1020 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGCGTAATCAGGTTATCTATTGTTCTCCTTCCACTTGTCTACACGAGCCTGGTTG 1020 

TGTGATCTGTGCGGACGAGTGCTGGGTTCCCGCCAATCCGTACATCTCACACCCTTCCAA 1080 
I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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TGTGATCTGTGCGGACGAGTGCTGGGTTCCCGCCAATCCGTACATCTCACACCCTTCCAA 1080 

TTGGACTGGCACGGACTCCTTCTTGGCTGACCACATTGATTTTGTTATGGGCGCTCTTGT 114 0 
I I I I I I I I I i I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I 

TTGGACTGGCACGGACTCCTTCTTGGCTGACCACAT.TGATTTTGTTATGGGCGCTCTTGT 114 0 

GACCTGTGACGCCCTTGACATTGGTGAGTTGTGTGGTGCGTGTGTATTAGTCGGTGACTG 1200 
I I M I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I II I I || || | | | | | | | | | | || | | | | | | t 

GACCTGTGACGCCCTTGACATTGGTGAGTTGTGTGGTGCGTGTGTATTAGTCGGTGACTG 1200 

GCTTGTCAGGCACTGGCTTATTCACATAGACCTCAATGAAACTGGTACTTGTTACCTGGA 12 60 
I M I I I I I I I I I I I M I I I I M i I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

GCTTGTCAGGCACTGGCTTATTCACATAGACCTCAATGAAACTGGTACTTGTTACCTGGA 12 60 

AGTGCCCACTGGAATAGATCCTGGGTTCCTAGGGTTTATCGGGTGGATGGCCGGCAAGGT 1320 
I II I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I 

AGTGCCCACTGGAATAGATCCTGGGTTCCTAGGGTTTATCGGGTGGATGGCCGGCAAGGT 1320 

CGAGGCTGTCATCTTCTTGACCAAACTGGCTTCACAAGTACCATACGCTATTGCGACTAT 1380 
I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I M I I I I II I I M II I I I I I I 

CGAGGCTGTCATCTTCTTGACCAAACTGGCTTCACAAGTACCATACGCTATTGCGACTAT 1380 

GTTTAGCAGTGTACACTACCTGGCGGTTGGCGCTCTGATCTACTATGCCTCTCGGGGCAA 14 4 0 
I I I I I I I I I 1 I I I II I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I 

GTTTAGCAGTGTACACTACCTGGCGGTTGGCGCTCTGATCTACTATGCCTCTCGGGGCAA 14 4 0 

GTGGTATCAGTTGCTCCTAGCGCTTATGCTTTACATAGAAGCGACCTCTGGAAACCCTAT 1500 
I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I 11 I I II I I I I.I I I I I I I I I I I II 

GTGGTATCAGTTGCTCCTAGCGCTTATGCTTTACATAGAAGCGACCTCTGGAAACCCCAT 1500 

CAGGGTGCCCACTGGATGCTCAATAGCTGAGTTTTGCTCGCCTTTGATGATACCATGTCC 15 60 

I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I II I I I I I II 
CAGGGTGCCCACTGGATGCTCAATAGCTGAGTTTTGCTCGCCTTTGATGATACCATGTCC 15 60 

TTGCCACTCTTATTTGAGTGAGAATGTGTCAGAAGTCATTTGTTACAGTCCAAAGTGGAC 1620 

II I I I I I I I I t I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
TTGCCACTCTTATTTGAGTGAGAATGTGTCAG7VAGTCATTTGTTACAGTCCAAAGTGGAC 1620 

CAGGCCTATCACTCTAGAGTATAACAACTCCATATCTTGGTACCCCTATACAATCCCTGG 1680 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 

CAGGCCTGTCACTCTAGAGTATAACAACTCCATATCTTGGTACCCCTATACAATCCCTGG 168 0 

TGCGAGGGGATGTATGGTTA7\ATTCAA7U\ATAACACATGGGGTTGCTGCCGTATTCGCAA 17 4 0 
I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

TGCGAGGGGATGTATGGTTAAATTCAAAAATAACACATGGGGTTGTTGCCGTATTCGCAA 17 4 0 

TGTGCCATCGTACTGCACTATGGGCACTGATGCAGTGTGGAACGACACTCGCAACACTTA 1800 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I f 

TGTGCCATCGTACTGCACTATGGGCACTGATGCAGTGTGGAACGACACTCGCAACACTTA 1800 

CGAAGTATGCGGTGTAACACCATGGCTAACAACCGCATGGCACAACGGCTCAGCCCTGAA 18 60 
I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I II I I I I I I I I I I i M I I I I I I I II I I I I II M I I II I 

CGAAGCATGCGGTGTAACACCATGGCTAACAACCGCATGGCACAACGGCTCAGCCCTGAA 18 60 

ATTGGCTATATTACAATACCCTGGGTCTAAAGAAATGTTTAAACCTCATAATTGGATGTC 1920 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I ! I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I M ! I I I I I 

ATTGGCTATATTACAATACCCTGGGTCTAAAGAAATGTTTAAACCTCATAATTGGATGTC 1920 

AGGCCATTTGTATTTTGAGGGATCAGATACCCCTATAGTTTACTTTTATGACCCTGTGAA 1980 
I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I M I I I II I I I I I I I I i M I I I II I I I I I I I I I I I II I I II 
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AGGCCATTTGTATTTTGAGGGATCAGATACCCCTATAGTTTACTTTTATGACCCTGTGAA 1980 

TTCCACTCTCCTACCACCGGAGAGGTGGGCTAGGTTGCCCGGTACCCCACCTGTGGTACG 204 0 
I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TTCCACTCTCCTACCACCGGAGAGGTGGGCTAGGTTGCCCGGTACCCCACCTGTGGT ACG 204 0 

TGGTTCTTGGTTACAGGTTCCGCAAGGGTTTTACAGTGATGTGAAAGACCTAGCCACAGG 2100 
I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 

TGGTTCTTGGTTACAGGTTCCGCAAGGGTTTTACAGTGATGTGAAAGACCTAGCCACAGG 2100 

ATTGATCACCAAAGACAAAGCCTGGAAAAATTATCAGGTCTTATATTCCGCCACGGGTGC 2160 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II II I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I II i I I I I I I 

ATTGATCACCA7VAGACAAAGCCTGGAAAAATTATCAGGTCTTATATTCCGCCACGGGTGC 2160 

TTTGTCTCTTACGGGAGTTACCACCAAGGCCGTGGTGCTAATTCTGTTGGGGTTGTGTGG 2220 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I II II I I I I I t I I I I I I I I I i I I I I I I I I t I I I I 

TTTGTCTCTTACGGGAGTTACCACCAAGGCCGTGGTGCTAATTCTGTTGGGGTTGTGTGG 2220 

CAGCAAGTATCTTATTTTAGCCTACCTCTGTTACTTGTCCCTTTGTTTTGGGCGCGCTTC 2280 
I I I M II I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I ! I II II I i I I I I I 

CAGCAAGTATCTTATTTTAGCCTACCTCTGTTACTTGTCCCTTTGTTTTGGGCGCGCTTC 228 0 

TGGTTACCCTTTGCGTCCTGTGCTCCCATCCCAGTCGTATCTCCAAGCTGGCTGGGATGT 234 0 
I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TGGTTACCCTTTGCGTCCTGTGCTCCCATCCCAGTCGTATCTCC7VAGCTGGCTGGGATGT 234 0 

TTTGTCTAAAGCTCAAGTAGCTCCTTTTGCTTTGATTTTCTTCATCTGTTGCTATCTCCG 24 00 
I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGTCTAAAGCTCAAGTAGCTCCTTTTGCTTTGATTTTCTTCATCTGTTGCTATCTCCG 24 00 

CTGCAGGCTACGTTATGCTGCCCTTTTAGGGTTTGTGCCCATGGCTGCGGGCTTGCCCCT 24 60 
I I i I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II i I I I II I i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTGCAGGCTACGTTATGCTGCCCTTTTAGGGTTTGTGCCCATGGCTGCGGGCTTGCCCCT 24 60 

AACTTTCTTTGTTGCAGCAGCTGCTGCCCAACCAGATTATGACTGGTGGGTGCGACTGCT 2520 
I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTTTCTTTGTTGCAGCAGCTGCTGCCCAACCAGATTATGACTGGTGGGTGCGACTGCT 2520 

AGTGGCAGGGTTAGTTTTGTGGGCCGGCCGTAACCGTGGTCACCGCATAGCTCTGCTTGT 2580 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I |<| I M 

AGTGGCAGGGTTAGTTTTGTGGGCCGGCCGTGACCGTGGTCACCGCATAGCTCTGCTTGT 2580 

AGGTCCTTGGCCTCTGGTAGCGCTTTTAACCCTCTTGCATTTGGTTACGCCTGCTTCAGC 2 64 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II I I II I II I I I II I I I I I 

AGGTCCTTGGCCTCTGGTAGCGCTTTTAACCCTCTTGCATTTGGTTACGCCTGCTTCAGC 2 64 0 

TTTTGATACCGAGATAATTGGAGGGCTGACAATACCACCTGTAGTAGCATTAGTTGTCAT 2700 
I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I 

TTTTGACACCGAGATAATTGGAGGGCTGACT^ATACCACCTGTAGTAGCATTAGTTGTCAT 27 00 

GTCTCGTTTTGGCTTCTTTGCTCACTTGTTACCTCGCTGTGCTTTAGTTAACTCCTATCT 27 60 
I I I I I I I II I I I II I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I M II 

GTCTCGTTTTGGCTTCTTTGCTCACTTGTTACCTCGCTGTGCTTTAGTTAACTCCTATCT 27 60 

TTGGCAACGTTGGGAGAATTGGTTTTGGAACGTTACACTAAGACCGGAGAGGTTTTTCCT 2820 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I i I I II I I II M I I 

TTGGCAACGTTGGGAGAATTGGTTTTGGAACGTTACACTAAGACCGGAGAGGTTTTTTCT 2820 

TGTGCTGGTTTGTTTCCCCGGTGCGACATATGACGCGCTGGTGACTTTCTGTGTGTGTCA 2880 

I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II ! I I I ' 
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TGTGCTGGTTTGTTTCCCCGGTGCGACATATGACGCGCTGGTGACTTTCTGTGTGTGTCA 2880 

CGTAGCTCTTCTATGTTTAACATCCAGTGCAGCATCGTTCTTTGGGACTGACTCTAGGGT 294 0 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I Ml I I II I I I I I I I I I I I 

CGTAGCTCTCCTATGTTTAACATCCAGTGCAGCATCGTTCTTTGGGACTGACTCTAGGGT 2 94 0 

TAGGGCCCATAGAATGTTGGTGCGTCTCGGAAAGTGTCATGCTTGGTATTCTCATTATGT 3000 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I II I [| I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGGCCCATAGAATGTTGGTGCGTCTCGGAAAGTGCCATGCTTGGTATTCTCATTATGT 3000 

TCTTAAGTTTTTCCTCTTAGTGTTTGGTGAGAATGGTGTGTTTTTCTATAAGCACTTGCA 30 60 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

TCTTAAGTTTTTCCTCTTAGTGTTTGGTGAGAATGGTGTGTTTTTCTATAAGCACTTGCA 30 60 

TGGTGATGTCTTGCCTAATGATTTTGCCTCGAAACTACCATTGCAAGAGCCATTTTTCCC 3120 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II 

TGGTGATGTCTTGCCTAATGATTTTGCCTCGAAACTACCATTGCT^AGAGCCATTTTTCCC 3120 

TTTTGAAGGCAAGGCAAGGGTCTATAGGAATGAAGGAAGACGCTTGGCGTGTGGGGACAC 3180 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I M I I I I II I 

TTTTGAAGGCAAGGCAAGGGTCTATAGGAATGAAGGAAGACGCTTGGCGTGTGGGGACAC 3180 

GGTTGATGGTTTGCCCGTTGTTGCGCGTCTCGGCGACCTTGTTTTCGCAGGGTTGGCTAT 324 0 
I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGATGGTTTGCCCGTTGTTGCGCGTCTCGGCGACCTTGTTTTCGCAGGGTTAGCTAT 324 0 

GCCGCCAGATGGGTGGGCCATTACCGCACCTTTTACGCTGCAGTGTCTCTCTGAACGTGG 3300 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I 1 I I I I 

GCCGCCAGATGGGTGGGCCATTACCGCACCTTTTACGCTGCAGTGTCTCTCTGAACGTGG 3300 

CACGCTGTCAGCGATGGCAGTGGTCATGACTGGTATAGACCCCCGAACTTGGACTGGAAC 33'60 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I i I I I I I I I I I II I I I I I I I 

CACGCTGTCAGCGATGGCAGTGGTCATGACTGGTATAGACCCCCGAACTTGGACTGGAAC 3360 

TATCTTCAGATTAGGATCTCTGGCCACTAGCTACATGGGATTTGTTTGTGACAACGTGTT 34 20 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I II 

TATCTTCAGATTAGGATCTCTGGCCACTAGCTACATGGGATTTGTTTGTGACAACGTGTT 34 20 

GTATACTGCTCACCATGGCAGCAAGGGGCGCCGGTTGGCTCATCCCACAGGCTCTATACA 34 80 

I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M II I I I II I I I I I 
GTATACTGCTCACCATGGCAGCAAGGGGCGCCGGTTGGCTCATCCCACAGGCTCCAT ACA 34 80 

CCCAATAACCGTTGACGCGGCTAATGACCAGGACATCTATCAACCACCATGTGGAGCTGG 354 0 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I II I II I I I II I I I II I II I I (I I I I II I I I I I II I I I I I I 
CCCAATAACCGTTGACGCGGCTAATGACCAGGACATCTATCAACCACCATGTGGAGCTGG 354 0 

GTCCCTTACTCGGTGCTCTTGCGGGGAGACCAAGGGGTATCTGGTAACACGACTGGGGTC 3600 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 

GTCCCTTACTCGGTGCTCTTGCGGGGAGACCAAGGGGTATCTGGTAACACGACTGGGGTC 3600 

ATTGGTTGAGGTCAACAAATCCGATGACCCTTATTGGTGTGTGTGCGGGGCCCTTCCCAT 3660 
I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGGTTGAGGTCAATAAATCCGATGACCCTTATTGGTGTGTGTGCGGGGCCCTTCCCAT 3660 

GGCTGTTGCCAAGGGTTCTTCAGGTGCCCCGATTCTGTGCTCCTCCGGGCATGTTATTGG 37 20 

I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
GGCTGTTGCCAAGGGTTCTTCAGGTGCCCCGATTCTGTGCTCCTCCGGGCATGTTATTGG 37 20 

GATGTTCACCGCTGCTAGAAATTCTGGCGGTTCAGTCAGTCAGATTAGGGTTAGGCCGTT 37 80 

II I I II II I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
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GATGTTCACCGCTGCTAGAAATTCTGGCGGTTCAGTCAGCCAGATTAGGGTTAGGCCGTT 378 0 

GGTGTGTGCTGGATACCATCCCCAGTACACAGCACATGCCACTCTTGATACAAAACCTAC 384 0 
I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | || | | | | | | | 1 | | | | | | | | | | | 

GGTGTGTGCTGGATACCATCCCCAGTACACAGCACATGCCACTCTTGATACAAAACCTAC 384 0 

TGTGCCTAACGAGTATTCAGTGCAAATTTTAATTGCCCCCACTGGCAGCGGCAAGTCAAC 3900 
I I I I I I I I I I M I I I I I I I Ml I I M I I I I I I II I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGTGCCTAACGAGTATTCAGTGCAAATTTTAATTGCCCCCACTGGCAGCGGCAAGTCAAC 3900 

CAAATTACCACTTTCTTACATGCAGGAGAAGTATGAGGTCTTGGTCCTAAATCCCAGTGT 3960 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I II I I 

CAAATTACCACTTTCTTACATGCAGGAGAAGTATGAGGTCTTGGTCCT7WVTCCCAGTGT 3960 

GGCTACAACAGCATCAATGCCAAAGTACATGCACGCGACGTACGGCGTGAATCCAAATTG 4 020 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I II II I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I 

GGCTACAACAGCATCAATGCCAAAGTACATGCACGCGACGTACGGCGTGAATCCAAATTG 4 020 

CTATTTTAATGGCAAATGTACCT^ACACAGGGGCTTCACTTACGTACAGCACATATGGCAT 4 08 0 
I I I I I I I I I I II I I I II I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

CTATTTTAATGGCAAATGTACCAACACAGGGGCTTCACTTACGTACAGCACATATGGCAT 4 080 

GTACCTGACCGGAGCATGTTCCCGGAACTATGATGTAATCATTTGTGACGAATGCCATGC 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

GTACCTGACCGGAGCATGTTCCCGGAACTATGATGTAATCATTTGTGACGAATGCCATGC 414 0 

TACCGATGCAACCACCGTGTTGGGCATTGGAAAGGTCCTAACCGAAGCTCCATCCAAAAA 4 200 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I II II I I II M I I I I I II I I M I 

TACCGATGCAACCACCGTGTTGGGCATTGGAAAGGTCCTAACCGAAGCTCCATCeAAAAA 4 200 

TGTTAGGCTAGTGGTTCTTGCCACGGCTACCCCCCCTGGAGTAATCCCTACACCACATGC 4 260 
I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II II I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I 1 I 

TGTTAGGCTAGTGGTTCTTGCCACGGCTACCCCCCCTGGAGTAATCCCTACACCACATGC 4 260 

CAACATAAGTGAGATTCAATTAACCGATGAAGGCACTATCCCCTTTCATGGAAAAAAGAT 4 320 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I II I II I I I I I I I I I I I 
CAACATAACTGAGATTCAATTAACCGATGAAGGCACTATCCCCTTTCATGGAAAAAAGAT 4 320 

TAAGGAGGAAAATCTGAAGAAAGGGAGACACCTTATCTTTGAGGCTACCAAAAAACACTG 4 380 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 
TAAGGAGGAAAATCTGAAGAAAGGGAGACACCTTATCTTTGAGGCTACCAAAAAACACTG 4 380 

TGATGAGCTTGCTAACGAGTTAGCTCGAAAGGGAATAACAGCTGTCTCTTACTATAGGGG 4 4 4 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I II I I 

TGATGAGCTTGCTT^ACGAGTTAGCTCGAAAGGGAATAACAGCTGTCTCTTACTATAGGGG ' 4 4 4 0 

ATGTGACATCTCAAAAATCCCTGAGGGCGACTGTGTAGTAGTTGCCACTGATGCCTTGTG 4 500 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGTGACATCTCAAAAATCCCTGAGGGC.GACTGTGTAGTAGTTGCCACTGATGCCTTGTG 4 500 

TACAGGGTACACTGGTGACTTTGATTCCGTGTATGACTGCAGCCTCATGGTAGAAGGCAC 4 5 60 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGGGTACACTGGTGACTTTGATTCCGTGTATGACTGCAGCCTCATGGTAGAAGGCAC 4 5 60 

ATGCCATGTTGACCTTGACCCTACTTTCACCATGGGTGTTCGTGTGTGCGGGGTTTCAGC 4 620 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I II 

ATGCCATGTTGACCTTGACCCTACTTTCACCATGGGTGTTCGTGTGTGCGGGGTTTCAGC 4 620 

AATAGTTAAAGGCCAGCGTAGGGGCCGCACAGGCCGTGGGAGAGCTGGCATATACTACTA 4 680 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
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AATAGTTAAAGGCCAGCGTAGGGGCCGCACAGGCCGTGGGAGAGCTGGCATATACTACTA 4 680 



Sbjct 4621 

Query 4 681 TGTAGACGGGAGTTGTACCCCTTCGGGTATGGTTCCTGAATGCAACATTGTTGAAGCCTT 4 7 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 

Sb j ct 4 681 TGTAGACGGGAGTTGTACCCCTTCGGGTATGGTTCCTGAATGCAACATTGTTGAAGCCTT 4 7 4 0 

Query 4 7 41 CGACGCAGCCAAGGCATGGTATGGTTTGTCATCAACAGAAGCTCAAACTATTCTGGACAC 4 800 

I I I I I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I II I I I I I I I I I I.I ! I I II I I I I I 

Sbjct 4 7 41 CGACGCAGCCAAGGCATGGTATGGTTTGTCATCAACAGAAGCTCAAACTATTCTGGACAC 4 800 

Query ' 4 801 CTATCGCACCCAACCTGGGTTACCTGCGATAGGAGCAAATTTGGACGAGTGGGCTGATCT 4 8 60 

I I I I I I II I I I I M I I I II I I.I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I M I M I I I I I I M M I I 

Sbjct 4 801 CTATCGCACCCAACCTGGGTTACCTGCGATAGGAGCAAATTTGGACGAGTGGGCTGATCT 4 8 60 

Query 4 8 61 CTTTTCTATGGTCAACCCCGAACCTTCATTTGTCAATACTGCAAA/^AGAACTGCTGACAA 4 920 

° I I I I II I I I I I I I II I I II I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 

Sb j ct 4 8 61 CTTTTCAATGGTCAACCCCGAACCTTCATTTGTCAATACTGCAAAAAGAACTGCTGACAA 4 920 

Query 4 921 TTATGTTTTGTTGACTGCAGCCCAACTACAACTGTGTCATCAGTATGGCTATGCTGCTCC 4 980 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I 

Sbjct 4 921 TTATGTTTTGTTGACTGCAGCCCAACTACAACTGTGTCATCAGTATGGCTATGCTGCTCC 4 980 

Query 4 981 CAATGACGCACCACGGTGGCAGGGAGCCCGGCTTGGGAAAAAACCTTGTGGGGTTCTGTG 504 0 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I 

Sbjct 4981 CAATGACGCACCACGGTGGCAGGGAGCCCGGCTTGGGAAAAAACCTTGTGGGGTTCTGTG 504 0 

Query 5041 GCGCTTGGACGGCGCTGACGCCTGTCCTGGCCCAGAGCCCAGCGAGGTGACCAGATACCA 5100 

I I I I i I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I II I II I I I I 

Sbjct 5041 GCGCTTGGACGGCGCTGACGCCTGTCCTGGCCCAGAGCCCAGCGAGGTGACCAGATACCA 5100 

Query 5101 AATGTGCTTCACTGAAGTCAATACTTCTGGGACAGCCGCACTCGCTGTTGGCGTTGGAGT 5160 

I I II I I I I II I I I I I I II I I I I I I M I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 

Sbjct 5 10 1 AATGTGCTTCACTGAAGTCAATACTTCTGGGACAGCCGCACTCGCTGTTGGCGTTGGAGT 5160 

Query 5161 GGCTATGGCTTATCTAGCCATTGACACTTTTGGCGCCACTTGTGTGCGGCGTTGCTGGTC 5220 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5161 GGCTATGGCTTATCTAGCCATTGACACTTTTGGCGCCACTTGTGTGCGGCGTTGCTGGTC 5220 

Query 5221 TATTGCATCAGTCCCTACCGGTGCTACTGTCGCCCCAGTGGTTGACGAAGAAGAAATCGT 5280 

I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct 5221 TATTACATCAGTCCCTACCGGTGCTACTGTCGCCCCAGTGGTT-GACGAAGAAGAAATCGT 5280 

Query 5281 GGAGGAGTGTGCATCATTCATTCCCTTGGAGGCCATGGTTGCTGCAATCGATAAGCTGAA 534 0 

I I M I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I II I I I I I I I I 

Sb j ct 5281 GGAGGAGTGTGCATCATTCATTCCCTTGGAGGCCATGGTTGCTGCAATTGACT^AGCTGAA 534 0 

Query 5341 GAGTACAATCACCACAACTAGTCCTTTCACATTGGAAACCGCCCTTGA7VAAACTTAACAC 54 00 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5341 GAGTACAATCACCACAACTAGTCCTTTCACATTGGAAACCGCCCTTGAAAAACTTAACAC 54 00 

Query 54 01 CTTTCTTGGGCCTCATGCAGCTACAATCCTTGCTATCATAGAGTATTGCTGTGGTTTAGT 54 60 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct . 5401 CTTTCTTGGGCCTCATGCAGCTACAATCCTTGCTATCATAGAGTATTGCTGTGGCTTAGT 5460 

Que r y 54 61 CACTTTACCTGACAATCCCTTTGCATCATGCGTGTTTGCTTTCATTGCGGGTATTACTAC 5520 

I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 54 61 CACTTTACCTGACAATCCCTTTGCATCATGCGTGTTTGCTTTCATTGCGGGTATTACTAC 5520 

Query 5521 CCCACTACCTCACAAGATCAAAATGTTCCTGTCATTATTTGGAGGCGCAATTGCGTCCAA 5580 
I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
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Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjpt 


5821 


Que r y 


5881 


Sbjct 


5881 


Que r y 


5941 


Sbj ct 


5941 


Query 


6001 


Sbj ct 


6001 


Query 


6061 


Sbj ct 


6061 


Query 


6121 


Sbj ct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


624 1 


Sbj ct 


624 1 


Que r y 


6301 


Sbj ct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 
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CCCACTACCTCACAAGATCAAAATGTTCCTGTCATTATTTGGAGGCGCAATTGCGTCCAA 5580 

GCTTACAGACGCTAGAGGCGCACTGGCGTTCATGATGGCCGGGGCTGCGGGAACAGCTCT 564 0 
I I I M I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | i | | | | | | | | | | | | | | M | M | 

GCTTACAGACGCTAGAGGCGCACTGGCGTTCATGATGGCCGGGGCTGCGGGAACAGCTCT 564 0 

TGGTACATGGACATCGGTGGGTTTTGTCTTTGACATGCTAGGCGGCTATGCTGCCGCCTC 57 00 
M I I I I I I I I i I I I I I I I I I I M I I I I II I I I M It I I I I I I I II I I I I M I I I I I I M I 

TGGTACATGGACATCGGTGGGTTTTGTCTTTGACATGCTAGGCGGCTATGCTGCCGCCTC 57 00 

ATCCACTGCTTGCTTGACATTTAAATGCTTGATGGGTGAGTGGCCCACTATGGATCAGCT 57 60 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCACTGCTTGCTTGACATTTAAATGCTTGATGGGTGAGTGGCCCACTATGGATCAGCT 57 60 

TGCTGGTTTAGTCTACTCCGCGTTCAATCCGGCCGCAGGAGTTGTGGGCGTCTTGTCAGC 5820 
I II II I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

TGCTGGTTTAGTCTACTCCGCGTTCAACCCGGCCGCAGGAGTTGTGGGCGTTTTGTCAGC 5820 

TTGTGCAATGTTTGCTTTGACAACAGCAGGGCCAGATCACTGGCCCAACAGACTTCTTAC 5880 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I i I I I I I I I I I II I I I I I II M I I 

TTGTGCAATGTTTGCTTTGACAACAGCAGGGCCAGATCACTGGCCCAACAGACTTCTTAC 5880 

TATGCTTGCTAGGAGCAACACTGTATGTAATGAGTACTTTATTGCCACTCGTGACATCCG 594 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TATGCTTGCTAGGAGCAACACTGTATGT AATGAGTACTTTATTGCCACTCGTGACATCCG 594 0 

CAGGAAGATACTGGGCATTCTGGAGGCATCTACCCCCTGGAGTGTCATATCAGCTTGCAT 6000 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGAAGATACTGGGCATTCTGGAGGCATCTACCCCCTGGAGTGTCATATCAGCTTGCAT 6000 

CCGTTGGCTCCACACCCCGACGGAGGATGATTGCGGCCTCATTGCTTGGGGTCTAGAGAT 6060 
I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCGTTGGCTCCACACCCCGACGGAGGATGATTGCGGCCTCATTGCTTGGGGTCTAGAGAT 6060 

TTGGCAGTATGTGTGCAATTTCTTTGTGATTTGCTTTAATGTCCTTAAAGCTGGAGTTCA 6120 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I ! I I I I I I I 

TTGGCAGTACGTGTGCAATTTCTTTGTGATTTGCTTTAATGTCCTTAAAGCTGGAGTTCA 6120 

GAGCATGGTTAACATTCCTGGTTGTCCTTTCTACAGCTGCCAGAAGGGGTACAAGGGCCC 618 0 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCATGGTTAACATTCCTGGTTGTCCTTTCTACAGCTGCCAGAAGGGGTACAAGGGCCC 6180 

CTGGATTGGATCAGGTATGCTCCAAGCACGCTGTCCATGCGGTGCTGAACTCATCTTTTC 624 0 
I I I I I I i I I I I I I II I I I I I I I I II II I I I I I I I I I II I I I I I I II I I 1 I t I I I I I I I I I 

CTGGATTGGATCAGGTATGCTCCAAGCACGCTGTCCATGCGGTGCTGAACTCATCTTTTC 624 0 

TGTTGAGAATGGTTTTGCA7VAACTTTACAAAGGACCCAGAACTTGTTCAAATTACTGGAG 6300 
I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTGAGAATGGTTTTGCAAAACTTTACAAAGGACCCAGAACTTGTTCAAATTACTGGAG 6300 

AGGGGCTGTTCCAGTCAACGCTAGGCTGTGTGGGTCGGCTAGACCGGACCCAACTGATTG 6360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I M I I I II i I I I I I I I I I I I I I I 
AGGGGCTGTTCCAGTCAACGCTAGGCTGTGTGGGTCGGCTAGACCGGACCCAACTGATTG 6360 

GACTAGTCTTGTCGTCAATTATGGCGTTAGGGACTACTGTAAATATGAGAAAATGGGAGA 64 20 
M I I I I M I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTAGTCTTGTCGTCAATTATGGCGTTAGGGACTACTGTAAATATGAGAAAT TGGGAGA 64 20 

TCACATTTTTGTTACAGCAGTATCCTCTCCAAATGTCTGTTTCACCCAGGTGCCCCCAAC 64 80 

II I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I II I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
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6481 


Sbjct 
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6541 


Sbj ct 


6541 
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6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbj ct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Que ry 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbj ct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbj ct 


7021 


Query 


7081 


Sbj ct 


7081 


Query 


7141 


Sbj ct „ 


7141 


Query 


7201 


Sbj ct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 
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TCACATCTTTGTTACAGCAGTATCCTCTCC7VAATGTCTGTTTCACCCAGGTGCCCCCAAC 64 80 

CTTGAGAGCTGCAGTGGCCGTGGACGGCGTACAGGTTCAGTGTTATCTAGGTGAGCCCAA 654 0 
I I I I I I I I I I I 1 I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAGAGCTGCAGTGGCCGTGGACGGCGTACAGGTTCAGTGTTATCTAGGTGAGCCCAA 654 0 

AACTCCTTGGACGACATCTGCTTGCTGTTACGGTCCTGACGGTAAGGGTAAAACTGTTAA 6600 

I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I M I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I 
AACTCCTTGGACGACATCTGCTTGCTGTTACGGTCCTGACGGTAAGGGT/VAAACTGTTAA 6600 

GCTTCCCTTCCGCGTTGACGGTCACACACCTGGTGTGCGCATGCAACTTAATTTGCGTGA 6660 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 1 I 
GCTTCCCTTCCGCGTTGACGGTCACACACCTGGTGTGCGCATGCAACTTAATTTGCGTGA 6660 

TGCACTTGAGACAAATGACTGTAATTCCACAAACAACACTCCTAGTGATGAAGCCGCAGT 6720 
I I I I II M I I I I I I I I I I M I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACTTGAGACAAATGACTGTAATTCCACAAACAACACTCCTAGTGATGAAGCCGCAGT 67 20 

GTCCGCTCTTGTTTTCAAACAGGAGTTGCGGCGTACAAACCAATTGCTTGAGGCAATTTC 67 80 
I I I I I I I I H I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTCTTGTTTTCAAACAGGAGTTGCGGCGTACAAACCAATTGCTTGAGGCAATTTC 67 80 

AGCTGGCGTTGACACCACCAAACTGCCAGCCCCCTCCATCGAAGAGGTAGTGGTAAGAAA 684 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I 

AGCTGGCGTTGACACCACCAAACTGCCAGCCCCCTCCATCGAAGAGGTAGTGGTAAGAAA 68 4 0 

GCGCCAGTTCCGGGCAAGAACTGGTTCGCTTACCTTGCCTCCCCCTCCGAGATCCGTCCC 6900 
IE I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCAGTTCCGGGC/^AGAACTGGTTCGCTTACCTTGCCCCCCCCTCCGAGATCCGTCCC 6900 

AGGAGTGTCATGTCCTGAAAGCCTGCAACGAAGTGACCCGTTAGAAGGTCCTTCAAACCT 6960 
I I I It I I I I I II I I I I I II I II I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I i I M 

AGGAGTGTCATGTCCTGAAAGCCTGCAACGAAGTGACCCGTTAGAAGGTCCTTCAAACCT 6960 

CCCTCCTTCACCACCTGTTCTACAGTTGGCCATGCCGATGCCCCTGTTGGGAGCGGGTGA 7020 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I 

CCCTCCTTCACCACCTGTTCTACAGTTGGCCATGCCGATGCCCCTGTTGGGAGCGGGTGA 7020 

GTGTAACCCTTTCACTGCAATTGGATGTGCAATGACCGAAACAGGCGGAGGCCCTGATGA 708 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

GTGTAACCCTTTCACTGCAATTGGATGTGCAATGACCGAAACAGGCGGAGGCCCTGATGA 708 0 

TTTACCCAGTTACCCTCCCAAAAAGGAGGTCTCTGAATGGTCAGACGAAAGTTGGTCGAC 714 0 
I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II 

TTTACCCAGTTACCCTCCCAAAAAGGAGGTCTCTGAATGGTCAGACGAAAGTTGGTCAAC 714 0 

GGCTACAACCGTTTCCAGCTACGTTACTGGCCCCCCGTACCCT AAGATACGGGGAAAGGA 7200 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

GGCTACAACCGCTTCCAGCTACGTTACTGGCCCCCCGTACCCT AAGATACGGGGAAAGGA 7200 

TTCCACTCAGTCAGCCCCCGCCAAACGGCCTACAAAAAAGAAGTTGGGAAAGAGTGAGTT 72 60 

I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I 

TTCCACTCAGTCAGCCCCCGCCAAACGGCCTACAAAAAAGAAGTTGGGAAAGAGTGAGTT 72 60 

TTCGTGCAGCATGAGCTACACCTGGACCGACGTGATTAGCTTCAAAACTGCTTCT7\AAGT 7 320 

I I I I I It II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I t I I I I 
TTCGTGCAGCATGAGCTACACTTGGACCGACGTGATTAGCTTCAAAACTGCTTCTAAAGT 7 320 

TCTGTCTGCAACTCGGGCCATCACTAGTGGTTTCCTCAAACAAAGATCATTGGTGTATGT 7 380 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct 7321 TCTGTCTGCAACTCGGGCCATCACTAGTGGTTTCCTCAAACAAAGATCATTGGTGTATGT 7 380 



Query 7381 

Sbjct 7381 

Query 7441 

Sbjct 7441 

Query 7501 

Sbjct 7501 

Query 7561 

Sbjct 7561 

Query 7621 

Sbjct 7621 

Query 7681 

Sbjct 7681 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 



7741 
7741 
7801 
7801 
7861 
7861 
7921 
7921 
7981 
7981 
8041 
8041 
8101 
8101 
8161 
8161 



GACTGAGCCGCGGGATGCGGAGCTTAGAAAACAAAAAGTCACTATTAATAGACAACCTCT 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I 

GACTGAGCCGCGGGATGCGGAGCTTAGAAAACAAAAAGTCACTATTAATAGACAACCTCT 7 4 4 0 

GTTCCCCCCATCATACCACAAGCAAGTGAGATTGGCTAAGGAAAAAGCTTCAAAAGTTGT 7 500 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I II I I I I I I I I 

GTTCCCCCCATCATACCACAAGCAAGTGAGATTGGCTAAGGAGAAAGCTTCAAAAGTTGT 7 500 

CGGTGTCATGTGGGACTATGATGAAGTAGCAGCTCACACGCCCTCTAAGTCTGCTAAGTC 75 60 
I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I II I I 

CGGTGTCATGTGGGACTATGATGAAGTAGCAGCTCACACGCCCTCTAAGTCTGCTAAGTC 7 560 

CCACATCACTGGCGTTCGGGGCACTGATGTTCGTTCTGGAGCAGCCCGCAAGGCTGTTCT 7 620 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 
CCACATCACTGGCCTTCGGGGCACTGATGTTCGTTCTGGAGCAGCCCGCAAGGCTGTTCT 7 620 

GGACTTGCAGAAGTGTGTCGAGGCAGGTGAGATACCGAGTCATTATCGGCAAACTGTGAT 7 680 

II I I I I I M I I M I I I I I I 11 I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I M I II I I I I I I I I I I I 
GGACTTGCAGAAGTGTGTCGAGGCAGGTGAGATACCGAGTCATTATCGGCAAACAGTGAT 7 680. 

AGTTCCAAAGGAGGAGGTCTTCGTGAAGACCCCCCAGAAACCAACAAAGAAACCCCCAAG 7 7 4 0 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCCAAAGGAGGAGGTCTTCGTGAAGACCCCCCAGAAACCAACAAAGAAACCCCCAAG 7 7 4 0 

GCTTATCTCGTACCCCCACCTTGAAATGAGATGTGTTGAGAAGATGTACTACGGTCAGGT 7 800 

III I I I 1 II I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I II I I I I M I I I I I I I I I I I I II I 
GCTCATCTCGTACCCCCACCTTGAAATGAGATGTGTTGAGAAGATGTACTACGGTCAGGT 7 800 

TGCTCCTGACGTAGTTAAAGCTGTCATGGGAGATGCGTACGGGTTTGTAGATCCACGT AC 7 8 60 

I II I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I M M 

TGCTCCTGACGTAGTTAAAGCTGTCATGGGAGATGCGTACGGGTTTGTAGATCCACGTAC 7 8 60 

CCGTGTCAAGCGTCTGTTGTCGATGTGGTCACCCGATGCAGTCGGAGCCACATGCGATAC 7 920 
I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I II I I II I I I I I I I I II II 

CCGTGTCAAGCGTCTGTTGTCGATGTGGTCACCCGATGCAGTCGGAGCCACATGCGATAC 7 920 

AGTGTGTTTTGACAGTACCATCACACCCGAGGATATCATGGTGGAGACAGACATCTACTC 7 980 
I I I I I I I I I I I M I I I I I I II I I II I M M I I I I I I I I I I I I M M I I I I M I I I I I I II 

AGTGTGTTTTGACAGTACCATCACACCCGAGGATATCATGGTGGAGACAGACATCTACTC 7 98 0 

AGCAGCTAAACTCAGTGACCAACACCGAGCTGGCATTCACACCATTGCGAGGCAGTTATA 8040 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I'l I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCTAAACTCAGTGACCAACACCGAGCTGGCATTCACACCATTGCGAGGCAGTTATA 804 0 

CGCTGGAGGACCGATGATCGCTTATGATGGCCGAGAGATCGGATATCGTAGGTGTAGGTC 8100 
I I I I I I I I I I II I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTGGAGGACCGATGATCGCTTATGATGGCCGAGAGATCGGATATCGTAGGTGTAGGTC 8100 

TTCCGGCGTCTATACTACCTCAAGTTCCAACAGTTTGACCTGCTGGCTGAAGGT AAATGC 8160 

I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I.I I I II I I I I I I I I I I 

TTCCGGCGTCTATACTACCTCAAGTTCCAACAGTTTGACCTGCTGGCTGAAGGTAAATGC 8160 

TGCAGCCGAACAGGCTGGCATGAAGAACCCTCGCTTCCTTATTTGCGGCGATGATTGCAC 8220 

I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 

TGCAGCCGAACAGGCTGGCATGAAGAACCCTCGCTTCCTTATTTGCGGCGATGATTGCAC 8220 



3221 CGTAATTTGGAAGAGCGCCGGAGCAGATGCAGACAAACAAGCAATGCGTGTCTTTGCTAG 8280 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I II I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I II I I I I I I 
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Sbjct 8221 CGTAATTTGGAAAAGCGCCGGAGCAGATGCAGACAAACAAGCAATGCGTGTCTTTGCTAG 828 0 

Query 8281 CTGGATGAAGGTGATGGGTGCACCACAAGATTGTGTGCCTCAACCCAAATACAGTTTGGA 834 0 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I | | | | M I I I I I I II I I I I I I I I I 

Sbjct 8281 CTGGATGAAGGTGATGGGTGCACCACAAGATTGTGTGCCTCAACCCAAATACAGTTTGGA 8340 

Query 8341 AGAATTAACATCATGCTCATCAAATGTT ACCTCTGGAATTACCAAAAGTGGCAAGCCTT A 84 00 

I I I I I I I I I I I I i I I I I II I I I I M I I II I I I II I I t I I I II I I I I I I I I I M I I I I I II 

Sbjct 8341 AGAATTAACATCATGCTCATCAAATGTT ACCTCTGGAATT ACCAAAAGTGGCAAGCCTTA 84 00 

Query 84 01 CTACTTTCTTACAAGAGATCCTCGTATCCCCCTTGGCAGGTGCTCTGCCGAGGGTCTGGG 8 4 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sb j ct 8 4 01 CTACTTTCTTACAAGAGATCCTCGTATCCCCCTTGGCAGGTGCTCTGCCGAGGGTCTGGG 8 4 60 

Query 84 61 ATACAACCCCAGTGCTGCGTGGATTGGGTATCTAATACATCACTACCCATGTTTGTGGGT 8520 

M I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

Sbjct 8461 ATACAACCCCAGTGCTGCGTGGATTGGGTATCTAATACATCACTACCCATGTTTGTGGGT 8520 

Query 8 521 TAGCCGTGTGTTGGCTGTCCATTTCATGGAGCAGATGCTCTTTGAGGACAAACTTCCCGA 8580 

I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I 

Sb j c t 8521 TAGCCGTGTGTTGGCTGTCCATTTCATGGAGCAGATGCTCTTTGAGGACAAACTTCCCGA 8580 

Query 8581 GACGGTGACCTTTGACTGGTATGGGAAAAATTATACGGTGCCTGTAGAAGATCTGCCCAG 8 64 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I 

Sb j ct 8581 GACTGTGACCTTTGACTGGTATGGGAAAAATTATACGGTGCCTGTAGAAGATCTGCCCAG 8 64 0 

Query 8 641 CATCATTGCTGGTGTGCACGGTATTGAGGCTTTCTCGGTGGTGCGCTACACCAACGCTGA 87 00 

I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I.I I I I I I I II I i II I I I I I I I I I I II 

Sbjct 8 641 CATCATTGCTGGTGTGCACGGTATTGAGGCTTTCTCGGTGGTGCGCTACACCAACGCTGA 8700 

Query 8701 GATCCTCAGAGTTTCCCAATCACTAACAGACATGACCATGCCCCCCCTGCGAGCCTGGCG 87 60 

I II M I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I i I II I II I I 
Sbjct 8701 GATCCTCAGAGTTTCCCAATCACTAACAGACATGACCATGCCCCCCCTGCGAGCCTGGCG 87 60 

Query 8761 AAAGAAAGCCAGGGCGGTCCTCGCCAGCGCCAAGAGGCGTGGCGGAGCACACGCAAAATT 8820 

II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I II I I I I I II I 
Sbjct 8761 AAAGAAAGCCAGGGCGGTCCTCGCCAGCGCCAAGAGGCGTGGCGGAGCACACGCAAAATT 8820 

Query 8821 GGCTCGCTTCCTTCTCTGGCATGCTACATCTAGACCTCTACCAGATTTGGATAAGACGAG 88 80 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I Tl I I I I I M I M I M I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I 

Sbjct 8821 GGCTCGCTTCCTTCTCTGGCATGCTACATCTAGACCTCTACCAGATTTGGATAAGACGAG 8880 

Query 8881 CGTGGCTCGGTACACCACTTTCAATTATTGTGATGTTTACTCCCCGGAGGGGGATGTGTT- 8 94 0 

I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I If I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

Sbjct 8881 CGTGGCTCGGTACACCACTTTCAATTATTGTGATGTTTACTCCCCGGAGGGGGATGTGTT 8 94 0 

Query 8941 TATTACACCACAGAGAAGATTGCAGAAGTTTCTTGTGAAGTATTTGGCTGTCATTGTTTT 9000 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I I M I II M I 

Sbjct 8 941 TGTTACACCACAGAGAAGATTGCAGAAGTTTCTTGTGAAGTATTTGGCTGTCATTGTTTT 9000 

Query 9001 TGCCCTAGGGCTCATTGCTGTTGGATTAGCCATCAGCTGAACCCCCAAATTCAAAATTAA 90 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 9001 TGCCCTAGGGCTCATTGCTGTTGGATTAGCCATCAGCTGAACCCCCAAATTCAAAATTAA 9060 

Query 9061 CTAACAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGGCAGCGGCAACAGGGGAGACCCCGGGC 9120 

I M II I I I I I I M I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | || I I I I 

Sbjct 9061 CTAACAG--TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGGCAGCGGCAACAGGGGAGACCCCGGGC 9118 

Que r y 9121 TTAACGACCCCGCCGATGTGAGTTTGGCGACCATGGTGGATCAGAACCGTTTCGGGTGAA 9180 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II II I I I II I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I M I I I I 
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TTAACGACCCCGCCGATGTGAGTTTGGCGACCATGGTGGATCAGAACCGTTTCGGGTGAA 917 8 



Sbjct 9119 

Query 9181 GCCATGGTCTGAAGGGGATGACGTCCCTTCTGGCTCATCCACAAAAACCGTCTCGGGTGG 924 0 

I I I ! I I I I I I I M 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I 1 I 
Sbjct 917 9 GCCATGGTCTGAAGGGGATGACGTCCCTTCTGGCTCATCCACAAAAACCGTCTCGGGTGG 9238 

Query 9241 GTGAGGAGTCCTGGCTGTGTGGGAAGCAGTCAGTATAATTCCCGTCGTGTGTGGTGACGC 9300 

II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 1 I I I I I II I M I I I I I I I I I I I II I 

Sb j ct 9239 GTGAGGAGTCCTGGCTGTGTGGGAAGCAGTCAGTATAATTCCCGTCGTGTGTGGTGACGC 9298 

Query 9301 CTCACGACGTATTTGTCCGCTGTGCAGAGCGTAGTACCAAGGGCTGCACCCCGGTTTTTG 9360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9299 CTCACGACGTACTTGTCCGCTGTGCAGAGCGTAGTACCAAGGGCTGCACCCCGGTTTTTG 9358 

Query 9361 TTCCAAGCGGAGGGCAACCCCCGCTTGGAATTAAAAACT 9399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II II I I I II 
Sbjct 9359 TTCCAAGCGGAGGGCAACCCCCGCTTGGAATTAAAAACT 9397 



CPU time: 0.03 user sees. 0.01 sys. sees 0.04 total sees. 

Lambda K H 

1.33 0.621 1.12 

Gapped 

Lambda K H 

1.33 0.621 1.12 



Matrix: blastn matrix: 1 -2 

Gap Penalties: Existence: 5, Extension: 2 

Number of Sequences: 1 

Number of Hits to DB: 4714 

Number of extensions: 77 

Number of successful extensions: 13 

Number of sequences better than 10.0: 1 

Number of HSP's gapped: 1 

Number of HSP's successfully gapped: 1 

Length of query: 9399 

Length of database: 19,583,881,279 

Length adjustment: 28 

Effective length of query: 9371 

Effective length of database: 19,583,881,251 

Effective search space: 183520551203121 

Effective search space used: 183520551203121 
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